周 5：
[编者注：虽然莫里斯博士——通常被称为“现代年轻地球创造之父”——的这篇文章现在已经有30年的历史了，但我们转载主要是出于历史原因，主要是为了对抗反创造论修正主义。这篇文章表明，主要的创造论者长期以来一直教导圣经中的“种类”比生物物种要广泛得多。这驳斥了教会中一些无神论者和长期论者的说法，即这在某种程度上是一项现代发明。此外，很久以前，他指出，后亚拉腊环境具有小而孤立的种群将有利于快速变异（参见异域物种形成），并区分单纯的变化和进化所需的艰难变化（现代创造论者已经用信息概念改进了这一点）。他也正确地接受了自然选择。莫里斯博士的一些想法自然被现代创造论者推翻，例如树冠理论和优越的洪水前环境。他主张每只清洁动物中有六只重新开始种群，这与方舟上有七只清洁动物的普遍观点一致，其中三对繁殖对，一对用于牺牲。CMI现在倾向于七对干净的动物。莫里斯博士是一个走在时代前面的人，现代创造运动归功于他的杰出贡献。
看原种
创世记中提到的生物的“种类”会发生多少变化？
作者：亨利·莫里斯
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在创世记的第一章中，我们十次被告知上帝创造的植物和动物要“按照它们的种类”繁殖。（創世記1：11，  12a，12b，21a，21b，24a，24b，25a，  25b    ，  25c）每一種內部都可能有豐富的變化，但絕遠不會產生另一種。因此，造物主从一开始就禁止和阻止了无限的进化。
他设计并形成了一个高度复杂的生殖程序，用于将“代码”植入现在称为DNA的每种类型。这将允许巨大的变化自由度（双重目的是确保每个个体都是独一无二的，并且可以作为一个个体被识别，并且使这种特征能够充分改变以适应广泛的可能的未来环境），但永远不会成为一个基本上不同的有机体。
问题是，究竟有多少变化是可能的？进化论者认为这种变异是无限的，特别是如果突变不断被添加到基因库中。然而，所有已知和证明的真实突变似乎是有害的（或充其量是中性的），因此很难看出这个因素如何显着增加可行和有用的变异的范围。
...所有已知和证明的真实突变似乎都是有害的（或充其量是中性的）......
创世记“种类”
为了描述创世记的“种类”，“分类学分类之父”Carolus Linnaeus将物种定义为稳定的繁殖种群，而不是与其他种群杂交。他的基本分类系统（种，属，科，目，类，门，王国）今天仍在大量使用。林奈确实认识到生殖稳定性的关键因素，正如创世记所暗示的那样。
另一方面，遗传学家已经证明，以这种方式定义的新物种有时可以发展出来，这些物种通常不会与亲本种群一起繁殖回来，他们引用了这些现象作为跨特异性进化的实验证据。
此外，已经发现，在某些情况下，似乎是生殖隔离的物种会杂交产生杂交种（马和驴，狮子和老虎，卷心菜和萝卜等）。其中一些杂交种是不育的，但它们确实繁殖和繁殖的事实似乎与上帝的格言相矛盾，即繁殖只能在“同类之后”发生——除非，事实上，这种不寻常的杂交确实代表了最初创造的种类的两种变体。
在狗中可以清楚地看到一种物种中可能的广泛变化的想法。狗的大小、能力、气质、气候偏好和其他特征的巨大变化是在几千年内通过人类的选择性繁殖在狗身上发展出来的。不仅是家养的狗，狼、土狼、狐狸等，几乎无疑都来自同一个祖先的“狗种”。所有这些特征都必须代表最初创造的特征，这些特征在选择性育种技术将它们浮出水面之前一直处于休眠或潜伏状态。
自 Babel 以来的许多变化
显然，自从巴别塔的分散以来，人类的特征也出现了各种各样的变化——对比非洲猪、巨人瓦图西、澳大利亚原住民和斯堪的纳维亚人、中国人和英国人。
其他种类中可能存在类似的范围。最快速的变异率（和可能的物种形成）也可能发生在大洪水之后不久。众所周知，在大型近亲繁殖种群中，只有相对较少的显性特征通常向外表达。另一方面，在小型近亲繁殖种群中，许多新品种可能会迅速出现。在这种情况下，隐性特征有更好的机会在种群中明显建立，特别是如果环境与大量父母种群所适应的环境不同。
这两种情况在洪水后的最初几个世纪都带有复仇意义。世界环境发生了巨大变化，从亚拉腊辐射出来的动物不断进入其他新的和不同的当地环境。最初的种群数量很少——每种“干净”的六种，其余的各两种。因此，条件强烈有利于每种新品种中许多新品种的快速发展。随着每个品种适应其适当的生态位，它最终实际上与它的表亲“生殖隔离”，并且出于实际目的，现在可以定义为林奈物种，甚至可能被定义为一个属。
如果不是因为已知的历史联系，许多品种的狗今天可能会被视为与其他品种的生殖隔离（考虑一下大丹犬和北京犬自然交配的障碍）。
原始种类的线索
很可能原始种类的线索可能来自杂交研究。那些可以形成杂交种的品种可能是相同的原始品种，即使它们现在看起来非常不同。
人类对植物和动物进行分类的尝试有时是武断的。
人类对植物和动物进行分类的尝试有时是武断的。因此，在某些情况下，原始种类可能是我们现在武断地定义为物种的物种;在其他属中。在许多情况下，鉴于洪水后快速变化的可能性很高，它很可能就是我们现在所说的“家庭”（狗、猫、马、熊等）。这是一个潜在的重要创造论研究领域，通过杂交，洪水后的古生物学，遗传学和分子生物学的研究。无论如何，我们可以肯定，这种变化肯定在种类的范围内，无论具体是什么。
此外，这种变化是“水平的”，处于相同的复杂程度，而不是垂直向上向上达到更高的水平，这是真正进化的最终要求。任何真正的垂直变化（例如突变）都必须是向下而不是向上，走向退化和灭绝，符合熵原理和已知突变的性质。
事实上，即使抛开突变的可能影响，自然选择也倾向于支持较小的品种，而不是那些在洪水之前茁壮成长的品种，因为合适的食物数量较少，环境条件一般更严格。当然，化石记录确实表明，在洪水后的冰河时代，许多植物和动物的大小急剧恶化。此外，尽管每种物种都具备适应各种环境的能力，但洪水后的环境和气候与洪水前截然不同，以至于许多品种，甚至整个物种（例如恐龙），最终发现根本无法生存并灭绝。
最小值是什么意思？  
作者：皮特·威廉姆斯
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圣经对希伯来语min  （“kind”）的使用以及它在圣经后希伯来语中的用法表明，min这个词  很可能是一个生物学起源的词。历史上在其他语言中与min相关的单词以及  早期圣经翻译中min的翻译方式也可以用来理解其含义。
然而，创造论者需要考虑的关键问题不仅仅是min意味着什么，而是当它被使用时，它所遵循的生命形式是发生在一分钟还是多分钟内。虽然人们可能会认为从以前的创造论研究中，例如琼斯的研究，  min  是一个表示恒定分类水平的词，但这种观点还不能得到证实。因此，在使用“baramin”一词来表示“被造之物”的概念时，baraminologist不应该理解自己是在对希伯来语min的含义发表声明。

介绍
在短语“在他的同类之后”（例如，创世记 1：11 KJV）中翻译为“同类”的希伯来语是 min。 这个词也是现代术语baramin（“被创造的种类”）的第二个组成部分。在调查识别baramins的标准时，应该从min的圣经和语言学研究开始，看看这样的研究是否为我们提供了有关baramins性质的任何信息。
以前对“min”一词的调查  是由创造论者1-3和非创造论者4进行的，其中一些人在世俗学术界写作。5，6 佩恩7和琼斯8调查了圣经中min一词的派生和含义  。琼斯9进一步试图使用利未记和申命记中洁净和不洁净动物的清单来识别最小值。 Seely10最近的一种方法试图  通过对“原始科学”人民如何对生命形式进行分类的人类学调查来阐明“最小”一词。这被Seely认为是创世记原作者最可能的意思的指标。他的结论是，min可能意味着从门到物种的任何东西。他的方法很新，虽然对神创论持批评态度，但可能包含对非西方文化分类的人类学见解，供创造论者使用。Beauchamp11在以语言学方式讨论min的用法时特别有用。
这里对min进行了新的分析，考虑到它在旧约和后旧约希伯来语中的使用，它的词源，以及古代圣经版本的翻译方式。
旧约的用法和语法
在旧约中，min这个词出现了31次。十七个在创世记中：十个在第1章，三个在创世记6：20中，上帝指示挪亚将动物带入方舟，四个在创世记7：14中，它描述了进入方舟的动物。 在利未记11章的洁净和不洁净动物名单中还有九次出现，在申命记14章中该清单的较短版本中又出现了四次。只有一个例子在摩西语料库之外，即以西结书47：10。在每一个圣经中，min都是生物学分类的术语，并以le-min-suffix的形式出现。 第一部分 le- 是介词 lamedh，这里的意思是“根据”，最后一部分是一个后缀，意思是“他的”、“她”或“他们的”，这取决于由表达修饰的生命形式在希伯来语中是男性单数、女性单数还是男性复数。男性单数后缀有两种形式，似乎在含义上没有任何区别。12 除了一种情况（创世记1：21a）外，min都是单数。 创世记1：21a可能有一个复数写有缺陷。13，14
数
这就把我们带到了min最重要的语言方面，即它的数量。这是一个创造论者似乎没有清楚地理解这个问题的问题，尽管他们并不是唯一一个对这个问题缺乏明确概念的人。问题涉及当le-min-后缀发生时设想了多少种生命。我们需要考虑min可能具有的意义类型。需要引入两个概念——集体性和分配性
总体
表示多个单个实体的名词称为集体名词。“羊群”，狮子的“骄傲”和鱼的“浅滩”都是集体名词的例子，其中类别的个体代表被看待而不考虑它们的任何差异，min是一个集体，因为当使用min时，至少必须表示多个个体; 然而，根据司机15分钟 是不同意义上的集体。它指的是多个生命类型而不是多个个体，即它是集体的集体。一个相关但不完全相同的观点是佐雷尔的观点，他认为min是一个名词，意思是“将事物划分为各种形式或类型”。16 无论哪种情况，最小值都不是被创造类别的最低分类水平，而在佐雷尔的情况下，最小值肯定不是被创造的类别。它是松散地隐藏在术语后面的“类型”，是创建类别的最低级别。如果是这种情况，则创建的种类不能称为最小值。
分配性
其他人如Beauchamp17则以不同的方式分析了le-min-suffix的表达。必须理解，仅仅因为“min”一词是单数，并不意味着当它在一种生命之后使用时，该生命类型只构成一个分钟。 我们必须解释分配性的语言现象。这可以通过考虑三个英语句子的含义来理解：
1. “那人穿了西装。”
2. “男人们穿着西装。”
3. “男人们穿着西装。”
在所有三种情况下，我们很清楚（部分来自我们对社会习俗的外文知识），每个人都只穿一套西装，也就是说，每个人有一套西装。然而，在（c）的情况下，即使有一个复数的“men”，“suit”仍然是单数。“花色”在这里被称为分配单数，因为多个个体都有花色，即使名词是单数。虽然（c）包含一个单数名词，但其含义与（b）完全相同。但是，在句子（c）旁边考虑以下句子：
4. “男人们划了一条船。”
同样，部分来自文本外知识，以英语为母语的人通常推断只有一艘船（不是每人一艘船），即使句子（d）的语法形式与句子（c）的语法形式非常相似。希伯来语也像英语一样，在某些情况下可能具有分布单数结构。因此，尽管希伯来语在介词lamedh“根据”之后的分配表达式中通常具有复数而不是单数，但有充分的理由相信，至少在圣经中出现的  min中，分配单数已被用于表示构成min表达式之前提到的生命类别的多个min  。造成这种情况的两个原因如下：
因此，我们必须小心，不要被“分钟”这个词的奇点所引导，相信只有一个分钟。
1. 单数语法上带有min的表达用于指代圣经中规模最大的生命形式类别，例如“有翅膀的鸡”（创世记1：21）或“鱼”（以西结书47：10）。我们不太可能将这些类别等同于一个分钟。
2. 创世记1：21（两次）、创世记1：25、创世记6：20  和创世记7：14（四次）中“全部”或“每个”18这个词的存在  要求这种生命类别的多种形式。这特别有趣，因为我们在利未记11：15和申命记14：14中“每只乌鸦”这句话中都有“所有”或“每每只”和单数min。这些经文，如果min不是集体的集合，似乎设想了不止一分钟的乌鸦。（我并不打算使用传统的翻译“乌鸦”来掩盖这样一个事实，即英语单词“raven”可能与希伯来语单词的含义不同 “奥勒布。因此，我们必须小心，不要被“分钟”这个词的奇点所引导，相信只有一个分钟。  对于阅读创世记的人来说，这不是一个危险，因为大多数读者会自动认识到，在圣经中，每一种大范围的生活类别都不止一种。相反，危险在于阅读利未记和申命记，圣经翻译可能会给读者不同的印象。19
假设min不是Driver所建议的意义上的集体，那么如果我们要将利未记11和申命记14中的列表与对baramins的研究联系起来，我们必须提出三个基本问题，这可能需要进一步的问题：
1. min这个词和  短语le-min-后缀在整本圣经中的含义是恒定的吗？这个问题的一个重要方面是问创世记中min的含义和用法是否与利未记和申命记相同。如果min的意思相同，那么我们可以使用利未记和申命记中的列表来获得有关baramins识别的圣经线索。问题是术语min是否表示恒定的分类水平，或者它是否使用得更宽松。我们不能简单地预设一些圣经单词在每次出现时都意味着相同，而其他单词显然不是，我们也不能排除“最小”一词在含义上非常固定的可能性。无论采取何种立场，都必须提出理由。至于相关的问题，即le-min-后缀在圣经中是否有恒定的含义，在某些情况下可能是分配的，而在另一些情况下是非分配的。正如上文（a）和（c）句一样，没有理由期望有一个正式的标记来区分分配结构和非分配结构。更简单地说，le-min-后缀这个表达式理论上可以表示创世记1中的许多分钟，而在利未记11中的某些事件中只有一个分钟。 
2. 在利未记11和申命记14中，在动物的名字后面加上le-min-后缀这个短语，是否将这些动物与那些名单中的动物区分开来，而没有这种限定？在列表中不同生物之后存在或不存在le-min-后缀在理论上有九种可能的意义：
1. 带有 LE-min-后缀的名称构成一个最小值; 那些没有 LE-min-后缀的人构成一个最小值。
2. 带有 LE-min-后缀的名称构成一个最小值; 那些没有 LE-min-后缀的人可能具有不同的 mins 状态。
3. 带有 LE-min-后缀的名称构成一个最小值; 那些没有 le-min-后缀的人构成多个 min。
4. 带有 LE-min-后缀的名称可能具有不同的 mins 状态; 那些没有 LE-min-后缀的人构成一个最小值。
5. 带有 LE-min-后缀的名称可能具有不同的 mins 状态; 那些没有 LE-min-后缀的人可能具有不同的 mins 状态。
6. 带有 LE-min-后缀的名称可能具有不同的 mins 状态; 那些没有 le-min-后缀的人构成多个 min。
7. 带有 le-min-后缀的名称构成多个 min; 那些没有 LE-min-后缀的人构成一个最小值。
8. 带有 le-min-后缀的名称构成多个 min; 那些没有 LE-min-后缀的人可能具有不同的 mins 状态。
9. 带有 le-min-后缀的名称构成多个 min; 那些没有 le-min-后缀的人构成多个 min。
显然，似乎更有可能知道那些带有 le-min-后缀的名称作为 mins  的状态。没有这个标记，就没有解释性的方法可以知道  名字的状态，任何这样的信息只能通过科学研究来提供。因此，在初始阶段，更重要的是只询问 le-min-后缀是否在不同场合将前面的名称标记为属于单个分钟、多个分钟或这两个选项中的任何一个。
3. 在这些清单中的动物名称前使用“全部”或“每个”是否将该动物与没有此修饰符的清单中的动物区分开来？在利未记和申命记的列表中有三种形式的名字：
1. 一个名字，
2. 名称后跟 le-min-后缀，以及
3. 名称前面有“全部”或“每个”，后跟 le-min-后缀。
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这第三类只由利未记11：15和申命记14：14中的“乌鸦”填补。如果 le-min-后缀总是一个分布的单数表达，那么“all”在含义上几乎没有区别，因为无论它是否存在，都设想了超过一分钟。如果 le-min-后缀通常是非分布单数表达式，那么在一种情况下添加“all”可能表明在这种特殊情况下它是分布单数，即？ 而在大多数情况下，只  涉及一分钟，在这种情况下不止一分钟。这个问题与前一个问题密切相关。由于英语中的“every”标志着一个分布的单数表达，利未记11：15和申命记14：14中的“every”也可能是相同的。那么问题来了，利未记11：15的意思是“每只乌鸦都按照存在的乌鸦的不同分钟”，还是“每只乌鸦都按照所有乌鸦所属的单一分钟”。
我们也应该考虑圣经中的主题问题。可以说创世记1章的一个主要主题是分离。例如，光明和黑暗是分开的，上面和下面的水也是分开的。分离这个主题在利未记的立法中很突出（例如，利未记19：19），并且在利未记11：47中对食物律法原因的总结中得到了强调。如果保持这样的主题统一性，那么更有可能在创世记和利未记和申命记中使用min之间的某种同一性。
总结
对于表达le-min-suffix  的一些例子，建议使用集体或分配含义。我们将检查圣经以外的来源，以考虑关于这个问题的其他证据。20
旧约后的用法
撒玛利亚摩西五经
min这个词出现在撒玛利亚摩西五经中马所拉文本中出现的地方，除了利未记11：16和申命记14：15，撒玛利亚摩西五经在第三只鸟之后有le-min-后缀  ，而不是第四只鸟。在创世记6：20中，在第三节经文中出现的le-min-后缀中，撒玛利亚摩西五经有min，其后缀是复数形式。复数在撒玛利亚摩西五经中额外出现的，与复数中的min在后来的文本中得到更广泛的证实的观察是一致的。它也与该经文中第三次出现的“全部”或“每”的使用相吻合。如果单数是分配的而不是集体的，那么随着复数的引入，含义几乎没有变化。21 這種缺乏語義上的區別，可能有助於撒瑪利亞摩西五經用複數代替馬所拉文本的單數。复数可能表明，在撒玛利亚文本发展时，单数和复数之间几乎没有语义上的区别。这种特殊的发展可能发生在公元前五个世纪。如果复数可以很容易地取代单数，这就主张分配理解，反对Driver所设想的集体理解。
伪经
min这个词最早的圣经之外出现出现在传道书中的伪经中，有时被称为Ben-Sira或Sirach。这部作品可追溯到公元前二世纪初，在希腊语翻译中完全幸存下来，但只有三分之二的希伯来语原文幸存下来。在希伯来语中幸存下来的章节中，我们发现min有四种用法  ，第13章有3种，第43章有1种。22 前一段经文很有意思，因为它似乎延续了圣经中分离的主题。 传道书13：15-18读到（在七十士译本的最后两行之后）：—
“所有的肉体都爱它的同类[min]，每个人都爱像他一样的人。所有肉体的善良[min]就在他身边，一个人将自己与他的同类[min]结合在一起。狼和羔羊有什么共同点？不再有罪人与义人在一起。鬣狗和狗之间有什么和平？贫富之间又是怎样的和平呢？
传道书43：25中的出现  如下：
“[大海]里有他作品的惊人奇迹，对每一种生物的善良[min]，以及伟大的海怪。
我们应该注意到，在传道书中，就像在旧约中一样，这个词只指生物范畴，尽管第13章提出了对min的非生物学类比。  然而，在传道书中，我们也发现所有出现的min都没有前缀lamedh（“根据”），第二和第四没有后缀。这个词很可能在圣经时期的希伯来语中没有前缀或后缀出现，但由于创世记、利未记和申命记中记载的特殊性质，在现存的希伯来语中根本不会出现。此外，传道书中的四个出现中的每一个都是单数的。尽管如此，我们应该注意到，像传道书43：25这样的例子不能容忍单一的含义。当我们在传道书43：25中读到上面关于海中“一切生物”的生硬翻译时，我们必须明白，min要么被用作集体的“品种”，要么被用作分配的“一切生物的一种”。
死海古卷
在死海古卷中也出现了min（所有这些都在ca之前。 公元68年）。由於它們的零碎性質，不可能明確地說明可能存在的最大出現數量，但在聖經以外的文本中至少有三個。23 两份出现在所谓的《大马士革文件》中，一份出现在《共同体规则》中，其中一些手稿的手稿根据手写的日期可追溯到公元前二世纪。下面给出了示例。
1. 大马士革文件，第4栏，第14-18行：“
它的意思是雅各的儿子利未所说的伯利亚的三张网，他在其中困住以色列，并以三种公义的幌子呈现它们。第一个是欲望，第二个是财富，第三个是玷污圣所”。24
在这种情况下，min是复数形式，没有直接前缀或后缀。
2. 大马士革文件，第12栏，第14-15行：“
所有同类的蝗虫在活着的时候都要进入火或水，因为这是它们创造的法令”。25
这里的min是复数形式，有一个复数后缀，前面是介词beth，意思是“在”。
3. 《共同体的规则》，第3栏，第13-14行：“
教师要教导和教导所有的光明之子，关于人类所有儿子的世代，关于他们精神的所有种类[分钟]，以及他们世代行为的标志。
这里又是  复数。它也没有后缀。它与介词  le- 相连，介词 le- 以 min 前面的单词“all”为前缀。
當我們考慮這三個事件時，我們注意到一個是生物性的，而另外兩個代表了這個詞最早存存的明確的非生物用法。这可能代表了通过类比生物和非生物领域而发生的最小值的语义扩展。在所有三种情况下使用复数表明，在死海古卷中，min既不是集体的，也不是分配的。此外，蝗虫被认为具有多个分钟。 这里的“蝗虫”一词是chagab，这个词也与利未记11：22中的min一词有关。除非我們假設這個詞被用來代表利未記11：22中所有的“蝗”類型，否則我們必須承認大馬士革文件證明了聖經時期的建構變化。从语言学上讲，从分配单数到复数的过渡比从集体到非集体的过渡要容易得多，因此这可能是圣经时期的结构有时是分配的另一个迹象，而在圣经希伯来语之后，这种结构被非分配用法所取代。
密西拿
当“min”一词出现在密西拿（犹太口头律法，完成约。 公元200年）它具有多种含义。它获得了“异端”或“分裂者”的含义，但也保留了其古老的生物学意义。我们可以从拉比关于如何在  Terumoth 2.6中定义最小值的争论中看到这一点：
“这是一般规则：如果两种产品是多种[kil'ayim]，则不能从其中一种而不是从另一种给予，甚至不能从好的而不是从坏的给予;如果它们不是多种多样的[kil'ayim]，那么从好的而不是从坏的给予的......黄瓜和麝香计为一分钟。 犹大拉比说：两分钟”。26
这句话的有趣之处在于，它引入了希伯来语kil'ayim，虽然与min这个词无关，但在利未记19：19（以及申命记22：9中）中使用了以色列人，当时以色列人被告知不要杂交他们的牛，不要用两种种子播种他们的田地，不要穿由两种材料制成的衣服。拉比之争将min的概念与这一定律清楚地联系起来，该定律似乎承认某些类型的混合能够，但不应该发生。到密西拿时代，min肯定不是一个集体的集体，它的复数得到了很好的证明。曾经存在的任何分配单数都已成为过去。
总结
事实上，即使是最早的旧约后出现也是生物学的，这表明最简单的假设是假设希伯来语中最早的意义与生物学有关。
似乎随着日期的延长，我们发现使用了复数形式的min  。此外，最早明确出现的非生物学使用的min是在死海古卷中，尽管生物学意义在整个过程中都得到了证实。在共同体规则3：13-14中证明的非生物学含义似乎类似于“类别”或“类型”。密西拿中证明的非生物学意义本质上与分裂有关。这种含义很容易从早期的生物学意义“生命的划分”中衍生出来，然后发展为一般意义上的“分裂”或任何事物的“类型”。27 由於這個詞很少出現，我們就不能排除即使在聖經時期，這個詞也存在非生物意義的可能性。然而，即使是最早的旧约后出现也是生物学意义的，这一事实表明，最简单的假设是假设希伯来语中最早的含义与生物学有关。证据的平衡表明，min最初能够用于分配结构。
词源
词源的定义
一个词的词源是它的历史派生。但是，术语“词源”的使用方式因所调查语言的性质而异。如果一个人正在学习西班牙语或法语等罗曼语，那么对一个单词的词源的陈述很可能是对西班牙语或法语单词来源的拉丁词的引用。另一方面，对于圣经希伯来语，由于我们没有希伯来语衍生语言的记录，所以我们没有直接研究希伯来语单词的历史前因。在研究希伯来语词源时，我们正在研究在语言遗传学意义上似乎与该词相关的单词。这些词要么在希伯来语中，要么在与希伯来语密切相关的语言中找到。词源不定义意义。例如，英语单词“nice”来自拉丁语nescius，意思是“无知”。然而，有时词源可以为一个词的含义提供线索。对于下面讨论的许多词源相关的单词，该词的含义表明了它和希伯来语单词min的共同祖先的潜在含义。 不排除希伯来语min保留其祖先含义几乎不变的可能性。
巴别塔和语言家族
语言可以根据它们之间的一致关系被分组到家族中。在这个框架内，希伯来语被归类为西北闪米特语，以及亚拉姆语和乌加里特语等语言，属于更广泛的闪米特语系，包括阿卡德语和阿拉伯语。闪米特语通常被认为是一个更大的家族的一部分，有时被称为亚非语或哈米托-闪米特语（一个不幸的标签，因为该语言组与哈姆语或闪族无关）。然而，最早的闪米特文献在传统的年表上比巴别塔语言混乱的日期早几百年，如果假设创世记11的家谱中没有或几代人没有被提及。目前的词源学讨论接受语言关系的标准模型，尽管它没有预先假定标准模型中分配给文件的日期。巴别塔的语言混乱过程可能是自然语言多样化的加速。如果将这一假设与一个认为公元前1000年以前的许多考古日期过高的模型相结合  ，那么就有可能接受在短时间范围内创造论词源讨论中基本不变的语言关系的标准模型。然而，接受标准模型的问题在于，古代人的名字来自西北闪米特语族，根据假设，闪米特语族是一个衍生语族，而不是原始语族。巴别塔的“加速”模型将这些解释为最初使用可能被称为“前巴贝利特”的语言的名称翻译成西北闪米特语。此外，还有关于希伯来语名字的前巴别塔文字游戏;例如，创世记2：7中的“亚当”，创世记2：23中的“男人”和“女人”，创世记3：20中的“夏娃”，创世记5：29中的“挪亚”。  没有理由在翻译过程中不保留文字游戏，就像英语单词“男人”和“女人”仍然保留类似于创世记2：23希伯来语的文字游戏一样。当从一种语言（名称是具有含义的主动词）翻译成另一种语言（名称是具有含义的主动词）时，文字游戏尤其可能被保留。这不一定意味着这些名字是从书面资料翻译而来的。巴别塔语言的混乱将不可避免地包括将混乱时活着的个人的记忆从前巴伯派翻译成他们的新语言。在回忆混乱之前的事件或对话时，每个人都会用他们新的后巴别塔语言想到它们。如果不涉及这一点，人们就有可能恢复到前巴伯利特作为一种常见的交流形式。由于美索不达米亚最早的书面记录显示了符号与后巴别塔语言苏美尔语的亲和力，因此巴别塔事件似乎应该放在最早的书面文件之前。直到洪水过后不久，人类可能还没有写作，因为个人交流比书面交流更可取。写作作为一种发明可能是由于寿命的缩短、人口的分散以及人类不再都说一种共同语言的事实而必要的。
根源与意义
闪米特语主要由包含三个基于语义区域的辅音的词根组成。最常见的例子是根 mlk，它与语义区域“统治”有关。在这些辅音周围放置元音和其他辅音以创建与该概念相关的单词 - 例如，melek“king”，malkah“queen”，himlik“he made king”和mamlakah  “Kingdom”。词根本身从来都不是单独出现的，它只是从语言中发现的形式中抽象出来的。希伯来语min由三个辅音myn组成。 我们在这里考虑与希伯来语min相关的各种单词。 这些将按照它们与希伯来语最低28的语言接近程度来考虑。
1. 希伯来语temunah“形象”被大多数人认为与希伯来语min有关。 虽然temunah的三辅音词根是mwn，但经常发现以“y”作为中间辅音的希伯来语词根也以“w”作为中间辅音的形式出现。这种变化不构成对词语之间联系的重大异议。如果min和temunah是相关的，那么发现它们共享的根的基本含义就更困难了。29
2. 亚拉姆语mina是亚拉姆语圣经翻译30中使用的术语，用于翻译希伯来语min。 它肯定与min有关，并表明亚拉姆语中存在生物学意义。这可以解释为由于希伯来语对亚拉姆语的影响，因为它们在流亡后时期在社会学和语言上很接近，或者可以假设米纳甚至在流亡之前就存在于亚拉姆语中。这两种解释可能并不相互排斥，而且亚拉姆语可能在与希伯来语使用者进行主要接触之前有一个单词mina，此后希伯来人之间的双语影响了亚拉姆语中  mina的出现和含义，类似于希伯来语  中的min。
3. 基督教巴勒斯坦阿拉姆语（也称为巴勒斯坦叙利亚语）中的mina具有“民族”的含义。这种含义很可能是通过动物之间的细分和人类内部的细分之间的动物学类比而发展起来的。31
4. 有一个乌加里特术语mn的出现  ，虽然不确定，但可能具有生物学含义，指的是生物的类型。32 如果这种形式等同于希伯来语min，人们会期望它，但是由于乌加里特文本的理解非常差，而且还有其他具有相同形式的词被建议，因此不能认为这种提法是确定的。然而，在作者看来，生物学意义是可取的。然后参考的是被雕刻在桌子上的生物类型。乌加里特文本按照传统的年表被分配到公元前第二个千年的第三季度。如果这种情况被正确识别，那么早在任何其他圣经之外的发生之前，希伯来语之外就已经证明了这个词根的生物学意义。任何特定含义的语言传播越广泛，越早，它们就越接近词根的原始含义。
5. 阿拉伯语单词mana的意思是“分裂”，可能与希伯来语min有关。 mana这个词表现出一些形式，证明它来自一个词根myn，就像希伯来语min一样。 “分裂”的意思很容易与任何意思是“分裂”的术语联系起来，因此可以证明在早期词根中发现的意义元素。另一方面，由于阿拉伯文本相当晚，仅在公元一千年才开始，我们可以假设mana，就像第一个千年米什奈语中min的意思是“分裂”一样，是从专门适用于生物分裂的原始词根含义发展而来的。然后，阿拉伯语和米什奈语的含义将成为趋同或平行语义发展的例子。
6. 偶尔会将希伯来语min与Coptic33单词mine进行比较，后者也可以表示“种类”或“类型”。34 由于科普特语虽然在亚非语系中，但在希伯来语的直系语言家族之外，如果假定这个词是从闪米特语借给科普特语（或其埃及前身），或者以另一种方式借用的，那么这种联系最好保持。
总结
仅靠词源学无法决定单词的含义。所有的词源信息都可以在“生物分裂”的含义是词根含义的早期突出部分的假设下解释。这不一定是，但可能是根的最早含义。这与上面的观察结果一致，即生物学意义在希伯来语早期阶段的证明中占主导地位。
译本
通过考虑圣经早期翻译成希伯来语以外的语言的方式，可以进一步了解一个词的含义。其中最重要的是翻译成希腊语、亚拉姆语和拉丁语。
希腊语
七十士译本是希腊旧约，其摩西五经是在公元前三世纪翻译的。可以注意到七十士译本对lemin-后缀的翻译的以下特征。在圣经的前两次出现（创世记1：11和创世记1：12a）中，它使用了冗长的翻译：kata genos kai kath 'homoioteta“根据种类和样式”。七十士译本并不代表后缀“his”，而genos这个词（尽管历史上通过拉丁语与我们的单词“genus”有关）可能是一个集体，因为它可以表示“家庭”和“种族”。不幸的是，我们不知道它是在司机所坚持的意义上的集体的，也就是说，表示许多不同类型的生命，还是在表示仅构成一种生命类型的许多不同的个体生物的意义上是集体的。后来在创世记中出现的使用更简单的短语kata genos“根据种类”，35除了在创世记1：25c和创世记6：20c中，我们有kata genos auton“根据他们的种类”，以及创世记1：21a，我们有  kata gene auton“根据他们的种类”。“他们的”这个词用于创世记中四个事件中的三个，其中“所有”或“每个”在前面。利未记和申命记的翻译与创世记不同。在幾乎每一種情況下，我們都有「kai ta homoia auto（i）  這個詞「以及類似的東西」。36 利未记和申命记的译本清楚地认识到，当使用le-min-后缀时，存在多种生命类型。然而，如果从字面上理解，这些类型只是“类似于”，而不是“被归类”，即前一句中生物的名称。
  亚居拉在公元二世纪上半叶对马所拉文本的极端直译，虽然没有保留大部分圣经，但在创世记1：12中翻译了min。
阿拉姆语
亚拉姆语是一种独特的语言，因为希伯来语的人将如此多的圣经翻译成各种方言。我们将简要考虑五个。Targums37 Onkelos和Pseudo-Jonathan使用波斯血统的zena一词来表示min。 撒玛利亚塔古姆（手稿差异很大）38 使用“mina”一词以及“gensa”一词，这是对希腊语的亚拉姆化借用。Targum Neophiti是唯一一个始终如一地使用阿拉姆语mina的阿拉姆语翻译。在利未记11：15和申命记14：14中，Neophiti翻译为“和各种乌鸦，按其种类”。这涉及重复  原文中没有的min一词。然而，翻译清楚地表明，在译者看来  ，乌鸦不止一分钟。这有利于对最小值的分配理解。 叙利亚佩希塔语通常使用gensa。 它在创世记6：20c，7：14c中使用复数; 利未记11：15，11：16，11：19;申命记14：14  ，  14：15。敘利亞人也可以在後一段經文中使用單數，如利未記11：22（兩次）。可能是Peshitta在单数和复数之间的数字变化暴露了这种结构有时是分布的意识。因此，阿拉姆语的证据支持分配的概念。
拉丁语
拉丁语的两个主要翻译被称为古拉丁语和武盖特。古拉丁文是两者中较早的，现在现存的手稿显示出相当大的差异，代表了相当复杂的翻译和修订历史。它是在杰罗姆时代之前由基督徒制作的，并以七十士译本为基础。总的来说，它使用拉丁词genus  来表示min，尽管一些手稿证明了物种这个词有时被使用。对于拉丁语翻译来说，属这个词作为希腊基因的代表并不奇怪，因为这些词非常同源。拉丁语Vulgate考虑到了古拉丁语的翻译，继续使用“属”一词，但也在创世记中使用了“物种”一词。利未记和申命记一般都有属。 在创世记1：21a，1：24b  和1：25a中，Vulgate有   复数的物种。我们需要根据当时拉丁语的含义来考虑所有这些术语，而不考虑现在分配给物种和属等词的技术含义。术语之间的部分差异似乎可以解释为风格差异。这同样可以解释物种的单数和复数之间的差异。 这种互换性教会了我们两件事：
1. 物种“形式”和属“科”不用于指代不同的分类水平。
2. 与阿拉姆语翻译一样，单数和复数使用之间的差异可能表明对最小分的分配使用的认识。使用单数，因为译者意识到 min 是单数。使用复数是因为译者意识到每种情况下都有几种生命类型被设想。
在利未记11：15中，Vulgate有一个惊人的翻译，它读到et omne corvini generis in similitudinem suam“以及所有乌鸦的种类，根据它的相似性”。min通过属“kind”和similitudo“likeness”的双重翻译（比较Septuagint kath 'homoioteta和希伯来语temunah）让人想起Targum Neophiti的翻译之一，尽管与Neophiti相反，Vulgate可能认为乌鸦只构成一分钟。 
我们必须认识到，baramin一词中片段min的含义可能与希伯来语min的含义不符。
结论和建议
这篇论文提出的问题可能多于回答的问题，但如果创造论者认识到他们必须提出的问题，这将加速解决方案的发现。以下观察结果很重要：
1. 已经积累的证据表明，无论我们将min理解为集体的集合，还是将le-min-后缀理解为分配单数，当使用le-min-后缀  时，都可以表示几种类型的生活。 
2. 更多的证据似乎指向该短语的分配使用，而不是将其用作集体。但是，该短语有时可能是分配性的，而在其他时候是非分配性的。
3. Min很可能是一个生物起源的词，因为它最早出现具有这种含义。
4. 词源学所暗示的“划分”的基本含义可能支持创造论者认为生物分类学涉及重大不连续性的观点。
5. 创造论者需要在几个模型上工作。由于我们目前对圣经材料缺乏理解，我们可能无法从圣经本身的书页中获得关于发现baramins的科学标准的简单线索。无论如何，以纯粹的科学理由对生命形式进行分类的任务必须继续下去。我对有关“乌鸦”的经文的研究可能表明“乌鸦”不止一分钟，因此可能警告不要将“乌鸦”的分类水平设置  得太高。另一方面，Baraminoology现在有自己的术语，这有助于开发年轻地球的分类学框架。39 我們必須認識到，  baramin一詞中min段的含義可能與希伯來語min的意思不符。
6. 对语言中的分配现象进行理论语言学研究，特别是对希伯来语进行研究，对于解决目前关于最小数的问题，将是极其可取的。
7. 对圣经，特别是摩西五经的主题研究，可以揭示利未记11和申命记14中列表的内容、措辞和位置的原因，从而更好地了解它们与创世记的关系。
确认
我要感谢Baraminoology研究小组的所有人，他们在撰写本文之前通过电子邮件就此问题进行了讨论。我要特别感谢David Cavanaugh，Neal Doran，John Meyer博士，David Fouts博士，Ashley Robinson，Kurt Wise博士和Todd Wood在本次讨论中发挥的作用。最后四个人也对本文的早期草稿提出了非常有益的批评。
你的狗是某种堕落的变种人吗？
作者：L. 约翰内森
下次你拍拍狗的头时，仔细看一点。是还是变种人？
许多品种的狗就是这样——突变的退化狗——除了我们对哈巴狗和巴塞特太熟悉了，我们从来没有真正注意到它们有多畸形。
突变这个词意味着变化。当我们谈论狗的突变时，我们指的是结构的变化。它具有其祖先没有表现出的特征。它所继承信息的这种变化是由基因（细胞中携带其身体蓝图的特殊因子）或染色体（细胞中以特定顺序携带基因的部分）的变化引起的。
狗的退化突变使狗的情况比以前更糟。
在本文中，我们将考虑狗中一些更明显的突变体，以说明突变的性质和后果。
突变可以自发发生（即没有我们的帮助），或者某些类型的突变可以通过人类添加辐射或化学物质（如秋水仙碱）发生（诱导）。无论它们如何发生，突变似乎都不是“自然地”旨在实现动物的任何特定改善。
突变可以是两种类型之一——体细胞突变或配子突变。体细胞突变是发生在身体的任何细胞中，除了与生殖相关的性细胞，即精子或卵子。它只能传递给相关细胞的直接后代，例如皮肤或头发或肿瘤，而不能传递给下一代。更重要的是配子或性细胞突变。由于它发生在性细胞中，因此不会在父母中产生影响，但可以传递给下一代以产生突变类型。然而，由于生物体生长中涉及的复杂内置控制过程，大多数这些类型的突变将被“否决”并且不会出现。
在下面的例子中，我集中讨论了在狗中很容易看到的突变，特别是在狗家族中非常常见的突变。
哈巴狗是由人类选择突变和重组（杂耍基因）产生的，这导致其原始头部形状被改变。头部的长轴已垂直旋转，使面部指向地面。这导致鼻子和眼睛向上和向后移动以指向前方，上颌缩短。下颌，为了有任何用途，当然是上翘以匹配上颌。
现在，虽然您可能认为这对狗来说是一件非常聪明的事情，但请从狗的角度考虑一下。缩短上颌的长度不会产生太大问题，除了迄今为止我们无法摆脱其祖先的面部皮肤。祖先长鼻子所需的额外皮肤现在必须适合短鼻子。结果——比世界上最麻烦的女人有更多的皱纹和褶皱，结果是皮炎和湿疹。
由于他的下颌必须弯曲以适应现在较短的上颌，因此门牙现在向后弯曲，由此产生的压力通常会导致牙齿异常和咬合不正。当然，这就是为什么斗牛犬咬人时会坚持下去的原因——他很难放手。
假装你是一只哈巴狗一会儿——[一个思想实验;你实际上做不到这一点]拿一只手，在你保持头部静止的同时，把你的下颚向上推，然后用另一只手把你的下颚向后推。现在你已经有了，用力推动并尝试呼吸。看看为什么你的斗牛犬或pekinese在短跑后会抽出？我们培育到狗体内的头部结构由于喉咙区域部分阻塞而产生了呼吸困难。因此，当你让你的哈巴狗在野外时，他无法跑得足够远以逃脱，即使他设法跑得足够快以抓住任何东西，他也没有足够的呼吸来吃它。
毛
毛茸茸的狗的身体上覆盖着相当长的毛发，以至于动物的脸可能已经从视线中消失了，你必须等待一端摆动才能知道该拍哪一端。我们可以称它为可爱，但额外的毛发对狗来说是一个真正的负担，也就是说，除非你想花很多额外的时间来保持它的清洁。
清洁—将头发永久刺激眼睛引起的眼部疾病保持在最低限度。即使在照顾得最好的毛狗中，失明也是常见的结局。清洁——这样隐藏在头发中的寄生虫，从不担心狗的嘴或抓脚，就不会屠杀你的狗。
松软耳综合症
这个世界的弗雷德·巴塞特看起来确实有点傻，因为他们的耳朵发生了结构变化。他们的肌肉抬不起耳朵，所以他们挂在那里，早餐前松软，早餐后马虎。因为狗用他的耳朵来定位声音源，所以他需要能够接收声音并专注于声音的耳朵。松软的耳朵不能做这些事情。这使得松软的耳朵狗在通过声音检测猎物或捕食者方面不如其他品种。寄生虫也可以躲在它耳朵的那些黑暗温暖的窗帘下，当松软的耳朵狗试图把它们刮掉时，他只会伤害自己。耳聋是一种常见的结果。
短腿
想要一只不会给你的邻居带来麻烦的狗，因为它不会跳过围栏：那么像柯基犬或腊肠犬这样的短腿突变体适合你。
这种突变已被许多品种选中，因为它可用于狩猎生活在洞穴中的动物，或通过茂密灌木丛中的气味跟踪动物。毕竟，如果你不能越过它或通过它，那就养一只可以走在它下面的狗。
但在野外，这种动物的腿很短，通常被迫绕过障碍物而不是越过障碍物。因此，它比长腿狗更累。为了抓住任何东西，短腿必须利用突袭和短冲刺。因此，短腿狗通常不能很好地照顾自己。
短脊椎
在这个突变体中，狗的整个脊椎缩短了，但腿和头骨是正常的。这种突变杀死了大多数狗，一个有趣的例外是雌性狒狒狗。雄性狒狒狗在成熟之前就死了，所以很明显这个品种并没有太多的收获。
无毛狗
厌倦了地毯上的那些跳蚤或头发？那么这只狗是给你的。它根本没有任何头发，除了耳朵之间的一小块。他们的皮肤摸起来很热。
如果你确实有热情拥有这些秃头之一，那么当你拍拍它之后，你通常会得到一个没有牙齿的笑容，不要被推迟。它的脚印也不同，因为它的脚趾甲经常脱落（特别是如果它们被地毯夹住）。无毛的基因与无牙和无脚趾甲的基因有关。由于如果它们拥有两个无毛基因，它们也会导致死亡，因此它们不能是纯种的。没有头发，他们也不喜欢寒冷。所有这些都应该解释为什么你最近没有看到太多无毛狗，而且品种名称Xololtzcuintli，它可能也一样。
其他异常
还有许多其他不太常见或不那么引人注目的异常，例如寻血猎犬的眼睑外翻（记住它的红色深情眼睛）或Pekinese的向内生长的睫毛。
唯一接近有用的狗突变体（从狗的角度来看）是在那个可爱的大圣伯纳德中找到的。
它患有甲状腺功能亢进症，这意味着它的甲状腺过度活跃使其能够以令人难以置信的速度将食物转化为体温，不是出于选择，而是出于强迫。他的脚有时很热，可以融化他周围的雪。这使他很容易生活在雪地寒冷的条件下，并在营救和/或醉倒迷路的登山者方面发挥自己的作用。但它也有不好的地方。他无法忍受炎热，因为他自己做了很多。将圣伯纳犬带到热带气候中绝不是一件好事。其次，他必须吃大量的食物才能生存，因为他使用得如此之快，这造成了他的困境。圣伯纳犬最适合生活在雪地和寒冷中，但在这样的条件下，他通常会找不到食物，并且会挨饿。如果人类不人为地维持这个品种，它很快就会灭绝。
结论
养狗者利用突变来改变狗的狩猎方式。他们制作了许多怪诞的形式，并且仍在努力制造“最好的”家犬。但考虑到所有的结果，人类仍然没有把狗变成非狗或更狗狗的狗（每个邮递员都可以验证这一点）。
当然，这意味着你的大丹犬或腊肠犬之类的东西没有从诺亚方舟上下来，因为它们当时并不存在。它们是现代足智多谋的产物（？所有这些都解释了为什么在化石记录中找不到猎犬和它的朋友（当你甚至不存在时，你就不会灭绝）。诺亚带上方舟的哪个狗的儿子？嗯，它必须是一种通过退化突变的影响，或者通过重组（由人类精心选择）来玩弄其遗传模式，可以产生所有现代品种的狗。并不是说我希望狭隘，但我怀疑这可能是像古老的澳大利亚野狗一样的东西。当然，通过育种实验将野狗变成大熊需要政府拨款数百万美元。
然而，更严重的是，所有狗繁殖的研究结果都证实了创世记中的说法，即上帝命令每种生物，包括狗，“在同类之后繁殖”。你的狗可能只是某种堕落的变种人，但要反复强调的一点是，他是来自某种受造物种的堕落变种人。
带有草（禾本科）示例的Baraminoology教程
作者：托德·查尔斯·伍德
自弗兰克·马什（Frank Marsh）在1941年创造“baramin”一词以来，创造论生物系统学就已经存在  。不幸的是，对识别baramins的实际研究很少。在过去的十年中，创造生物学家一直致力于开发一种称为baraminology的系统方法。本文介绍了一些现在用于识别和研究baramins的技术的简短教程。鼓励读者使用本文中的信息作为自己进行Baraminoology研究的起点。

系统学的生物学学科是为了发现生物的自然分组而开发的，例如物种。一种新的系统方法，baraminology，专门针对创造论者。1 Baraminoology不尋求物種，而是尋找baramins，上帝的“創造的種類”。从最广泛的意义上讲，Baraminoology植根于Frank Marsh的著作。1941年，马什创造了baramin一词。2然而，马什的思想直到最近二十年才开始在创造论研究中蓬勃发展。德国创造论团体Wort und Wissen出版了一本系统学论文集《Typen des Lebens》，其中他们将马什的思想应用于植物和动物群体。3 幸运的是，对于讲英语的创造论者来说，格奥尔格·胡贝尔目前正在将这本书翻译成英文。同样在1990年代，Kurt Wise将Baraminoology应用于海龟4，Ashley Robinson和David Cavanaugh发表了一系列关于海龟，5灵长类动物6和猫的Baraminoology的论文。7 我一直非常积极地在“幕后”向我的生物学家同行推广Baraminoology。作为Baraminoology研究小组（BSG）的一员，我帮助在自由大学和Cedarville大学组织了两次Baraminoology会议。8，9
一般的科学和压道学特别需要适当的哲学基础，以便成功地描述世界。在Baraminoology会议上，对哲学的重视如此之多，以至于研究人员对Baraminology的基本方法和相关性没有实际的理解。因此，我发现许多研究人员不知道如何进行。在这篇简短的著作中，我打算以禾本科禾本科为例，尽可能清楚地演示如何进行Baraminoology研究。我希望，一旦其他人看到它是多么简单，就会鼓励他们自己尝试。
寻找什么
许多创造论者都希望有一个易于识别的baramin定义。马什高度强调杂交是baramin的定义特征，这无疑助长了这种偏见。10 明确的标准使研究变得容易，但即使是杂交标准也有严重的局限性（例如，它不适用于无性或化石生物）。由于这些问题，今天的Baraminologist专注于使用一系列特征来近似baramin的极限。为了帮助近似，我们使用了三个从马什的baramin派生的术语：11
1.  单巴拉明是一组共享连续性的生物，无论是遗传的还是表型的。
2.  apobaramin是一组与其他所有生物不连续的生物。创造论者长期以来一直以蝙蝠为例，说明与任何其他哺乳动物无关的动物。12，13 由于我们不知道上帝创造了多少种蝙蝠（baramins），Baraminoists将蝙蝠称为apobaramin。
3.  holobaramin大致就是我们所说的“创世纪类型”。从技术上讲，它只是简单地结合了单巴拉明和阿波巴拉明的定义。Holobaramin包含一组完整的生物体，这些生物体在它们之间共享连续性，但与所有其他生物体不连续。
由于这些定义并不相互排斥，因此它们构成了逐次逼近的重压学方法的基础。如果你通过减法证据将生物群分成越来越小的apobaramins，你最终会达到一个地步，你可以合法地不再划分这个群体。同样，如果你通过加法证据将越来越多的物种添加到单压舱蛋白中，你最终会达到无法合法地添加更多物种的地步。希望apobaramin不能再分裂的点和单baramin不能再扩展的点是相同的点：holobaramin。在这一点上，单巴拉明和阿波巴拉明的“成员名单”完全相同;因此，这个群体可能代表了Holobaramin。
为了做Baraminoology，我们评估两种证据：加法和减法。杂交作为加法证据效果很好。两个不同物种的成员产生后代的能力强烈表明他们共享基本的遗传机制和共同的发育路径;然而，杂交失败不是减法证据。有太多因素可能导致生殖隔离，与巴拉米状态无关。不幸的是，在许多情况下，减法证据很难识别。有时创世记中的创造记录可以提供最有力的减法证据。例如，我们知道鲸鱼与陆地哺乳动物没有祖先（创1：20-21）。
如果找不到减法证据，您不应认为您的压载学研究失败：
1. 您可能只看到全息蛋白的一部分;也就是说，你的关注点太窄了。先前的研究表明，全息菌素比大多数属大。
2. Baraminoology不断推进和完善其方法论。今天无法检测到的不连续性可能在明天检测到。
3. 实际上，建立单巴拉明是有用的信息。例如，在对向日葵家族中一组物种的Baraminoology研究中，我发现了连续性（杂交）的良好证据，但与同一家族的其他物种没有不连续性。14 至少，我的结果表明，全息比这个群体更广泛。
草：选择主题
阅读本文的生物学家可能有一个研究主题，但对于那些没有的人，选择群体的指导可能是有序的：首先，意识到你可能会选择一个以前没有创造论者研究过的群体。因为已经发表了宝贵的少量Baraminoology研究，你可能不会选择已经研究过的少数几个群体之一。研究一个一直是以前病理学分析主题的群体也是好的。气压学方法的本质是近似，因此始终欢迎后续研究。
还要考虑您的压压学研究与已经发表的其他研究有何关系。你会研究一个类似于已经研究过的小组，还是会选择全新的东西？例如，由于狗，15熊16和猫7都是Baraminoology研究的对象，另一个食肉动物群体，如黄鼠狼或浣熊，将很好地补充以前的工作。另一方面，研究一个新的群体（例如无脊椎动物，微生物或真菌）将在baraminoology中开辟新的道路，并扩展我们对baramin的一般特征的理解。
还应考虑为您的兴趣组收集适当数据所涉及的实际问题。是否有足够的已发表数据来做一个好的气压学研究，或者你是否愿意并且能够收集自己的数据？重新解释已发布的数据比收集新数据要省力，但已发布的数据集可能很少。例如，我惊讶地发现几乎没有关于恐龙的已发表的家庭级分支（共享/非共享角色的表格）数据集。另一方面，Baraminologist需要开始生成我们自己的数据，而不是简单地重新解释其他人已经发表的内容。如果可以的话，我强烈建议您收集自己的数据。
最重要的是，考虑圣经的限制，这些约束将为你的结果的解释提供信息。即使圣经没有特别提到你的有机体，创世记1-11章对早期历史的概述也会影响所有的压道学研究。至少，试着确定你的小组起源于哪一天的创造，以及你的小组如何在洪水中幸存下来（如果有的话）。这些方面对于理解巴拉明的历史发展非常重要。
为了说明压压法，我选择了草。禾本科禾本科是地球上最重要的家族之一。人们将“草”这个词与草坪上的东西联系起来，但草还包括重要的谷类作物，如水稻、玉米、燕麦、小麦、大麦、黑麦和甘蔗。世界上一半的人口以草科成员为生。该科本身由5-6个亚科和46个部落的约10，000种组成。17
除了其功利重要性外，禾本科还因许多其他原因而成为出色的压载学科目。首先，圣经中提到了许多草，包括大麦（路得记2：23，何西阿书3：2），小米（以西结书4：9，27：17），小麦（创世记41：22  ，利未记23：14）和综合术语草（创世记1：11-12).其次，由于禾本科的重要性，许多植物学家积极研究禾本科系统学。科学家们已经成立了一个合作小组来研究草的系统发育，并且正在为更重要的谷类作物（主要是水稻18和玉米）进行几个基因组学项目。19 这些研究项目的大量数据是公开的。第三，在《类型》杂志上发表了一项关于小麦部落的创造论研究，20 可以比较结果和结论。最后，我自己的研究工作集中在水稻上，所以草压菌学将帮助我了解我研究兴趣的其他领域。18，21
压压学方法
实际上没有单一的“气压学方法”，而是一系列用于逐次逼近的方法。在以下各节中，我将介绍一些几乎可供任何生物学家使用的技术。我从圣经的考虑开始，然后转向加法和减法证据，最后对我的结果进行解释。在每一步中，我都提出了可以应用于任何群体的一般方法，并说明了它们在我对草的研究中的应用。这篇论文必然很短，所以省略了Baraminoology中的一些方法。查阅文献以讨论系统发育不连续性检测，4线粒体DNA的使用，5和模式分析。14，22
圣经的考虑
因为圣经是绝对正确的信息的唯一来源，研究圣经段落极大地有助于识别和解释baramins。
因为圣经是绝对正确的信息的唯一来源，研究圣经段落极大地有助于识别和解释baramins。创世记可以提供有关阿波巴拉米尼极限的线索，创世记和约伯记中的早期参考文献可以阐明洪水后多样化的节奏和模式（约伯记最初写于亚伯拉罕时代，大约在洪水之后500年）。不幸的是，圣经中没有提到许多群体，而其他群体则在难以解释的段落中提到。在这些情况下，除了创世记1-11章的历史概述之外，几乎没有圣经证据可以引用。
当圣经中提到一个物种或一组物种时，正确的解释对于将这些经文应用于baraminology变得非常重要。最好由适当的学者对相关文本进行训练有素、仔细的希伯来语和希腊语注释。由于学术上的释经可能很难获得，我们仍然可以从我们自己的初步研究中受益，认识到我们可能是错的。对于平信徒圣经学生来说，各种来源是找到和理解相关圣经文本的关键。依靠一个翻译或评论可能会导致对一段话的神秘或奇特的理解。使用各种翻译和其他资源将确保对段落有一个平衡的观点。虽然圣经不应该被多数人规则来解释，但替代翻译可以提醒细心的学生注意潜在的有效替代解释。
要开始圣经研究，请列出涉及您的小组的单词，这些单词可能在英语翻译中找到。对于草，此列表包括大多数谷类作物：小麦、大麦等。接下来，使用诸如 Strong 的详尽一致性或 Young 的分析一致性等索引来查找包含这些单词的特定经文。另外，聖經入口（bible.gospelcom .net/bible）提供十五種語言的許多不同翻譯的詞彙搜索，包括詹姆士王版本和拉丁文版本。我发现圣经经常提到草家族的成员。我将把讨论重点放在两种类型的段落上：草的创造和洪水后的早期参考。
相关段落的英文翻译应通过比较翻译和查阅词典和评论来验证。我在斯特朗的书中找到了十一个希伯来语单词，这些单词在各种段落中被用来指代草。使用圣经门户，我构建了五种不同翻译（KJV，NKJV，NASB，RSV，NIV）十六节经文中这些单词的翻译图表。在圣经网关网页上，只需点击鼠标即可查看同一节经文的不同翻译，大大简化了分析。根据我的图表（表1），我推断出两个要点。（1）创世记1：11-12中的希伯来语deše'在KJV和NKJV中被翻译为“草”，但在NASB，RSV和NIV中被翻译为“植被”。翻译的变化提醒我，学术界可能对记录草创造的经文的含义存在分歧。（2）我还在图表上注意到，列出的十一个单词中有八个是在约伯记中找到的。其中两个词，'ēśeb 和 hāsîr，在所有五个翻译中都被翻译为“草”。其余六个是农业词。有些（hittâh和śe'ōrāh）指的是作物种类，而另一些则是指与农业有关的作物方面（例如滑轮，谷物头，饲料等）。
[image: table 1]表 1.草参考文献及其英文翻译摘要。
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我求助于其他资源来验证我对这些翻译差异的理解。首先，我查阅了  W.A. VanGemeren编辑的《旧约神学和释经新国际词典》（NIDOTTE）。这本五卷希伯来语单词词典在第五卷中有一个有用的索引，将字典中的单词与斯特朗的编号系统联系起来。NIDOTTE 应该在神学院图书馆有售，或者可以以 100 美元左右的价格购买。表1中单词的字典条目证实了我通过比较翻译的解释。
注释对创世记1：11-12中deše'的解释存在分歧。一些学者认为deše“是所有植被的一般描述，其中”草药“和”树木“是两个主要类别。其他人则认为有三类植物，“草”，“草药”和“树木”。多数人赞成第一种观点。23-25岁
从这个简短的圣经调查中，我们可以得出一些初步的结论。首先，创世记1：11-12中的创造记述并没有直接提到禾本科的起源。事实上，deše'一词最常用于响应雨水而发芽的绿色生长。26 也不需要在草本植物和木本树木之间进行顶端划分。上帝很可能创造了许多单独的植物来覆盖新形成的土地，包括同一baramin的许多成员。如果baramins是具有原始多样性的，那么木本和草本植物可能是同一baramin的成员。因为现代植物Baramins同时包含木质和草本成员（例如Flaveriinae14），所以最好不要断言一种解释而不是另一种解释。我的结论是，创造记述提供的关于草相对于其他植物的压压极限的信息很少。
在约伯记中发现的众多农业词汇构成了我第二个结论的基础。各种农业术语表明，在约伯时代，先进的农业已经存在。约伯谈到大麦（śe'ōrāh）和小麦（hittâh），使用希伯来语单词明确地指代这些物种。27，28 由于大麦和小麦杂交29（将它们放在同一个单巴拉明中），它们的早期栽培表明，要么是洪水后巴拉明的快速多样化，要么是通过洪水种子保存的洪水前多样化。既然我们知道挪亚在方舟上保存食物（创6：21），洪水前小麦和大麦的驯化可能是一个有效的解释。
附加证据：杂交
由于其受欢迎程度，我将杂交作为第一种科学方法。如果您正在与不适合杂交实验的组一起工作，则可能需要跳到有关罗宾逊和卡诺瓦的气压距方法的下一节，该方法可用于任何组。6 篇幅不允许对杂交准则的理论进行全面讨论，因此我建议查阅其他参考文献1，30以获取更多信息。
不幸的是，很难获得良好的杂交记录汇编。布莱恩学院的起源研究和教育中心正在开发一个杂交种的计算机化数据库，以协助Baraminoology研究。31 虽然 HybriDatabase （HDB） （www.bryancore.org/hdb） 目前包含 2，711 条混合记录，但我在组屋的发展过程中获得了宝贵的经验。我制定了一种定位混合记录的有效方法。
首先，咨询建屋局。虽然不完整，但它包含有价值的信息。对于每个杂交种，只需单击鼠标即可获得完整的文献引用。其次，尝试计算机搜索引擎。PubMed（www.ncbi.nlm.nih.gov）提供主要生物医学和分子生物学期刊的免费搜索。Ovid（www.ovid.com）和Biosis（www.biosis.org）提供更广泛的生物学文献数据库搜索，收取订阅费。许多公立大学图书馆为其顾客提供奥维德或Bioosis搜索。第三，查阅已发布的混合汇编。优秀的来源包括格雷的鸟类杂交种32和哺乳动物杂交种33，期刊植物育种摘要和动物育种摘要，以及许多专业汇编（例如兰花杂交种34）。您可以查阅在线大学图书馆目录或图书查找器（www.bookfinder.com）以查找杂交汇编。我推荐这两本育种摘要期刊作为杂交种论文的综合来源。创造论者经常推荐格雷的书，30但列出的一些杂交种并不被认为是有效的。35 在所有情况下，尝试找到原始论文以确认混合成功。最后，如果您找到一篇关于感兴趣的混合体的研究文章，请扫描参考文献以查找其他混合记录。
我在诺布洛赫的《禾本科杂交清单》29 Омдаленная Гибридиза Растений （Omdalennaya Gibridiza Rasteniĭ，《植物的远程杂交，一本关于远距离植物杂交的俄罗斯书》）中找到了大量的草杂交信息，36 沃森和达尔维茨的《世界草属》17 以及植物育种摘要中的几篇论文.我还使用AltaVista搜索引擎（www.altavista.com）来查找较新的混合动力车的其他记录。37-40岁
[image: Figure 1]图1.禾本科的部落间杂交。黑色方块表示部落间杂交的报告。灰色方块表示已知与同一第三个部落杂交的两个部落。开放的方块表示没有报告的杂交种。
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为了显示杂交信息，Baraminologist经常使用称为杂交图的图形工具。要创建混合图，请从方格纸或计算机电子表格开始。接下来，在左侧和顶部列出您的物种，形成一个方形矩阵，其中每个细胞代表潜在的种间杂交种（图 1）。通过填充适当的细胞来记录成功的杂交。Wort und Wissen创造论团体在他们的著作Typen des Lebens中广泛使用了混合图。3
10，000种草种是杂交图的挑战主题。由于我无法将所有物种放在一个杂交图上，因此我对图 1 中的杂交图进行了几次近似。我只列出了沃森和达尔维茨认可的46个草部落。17 接下来，我填写了表示部落内部和部落之间成功杂交的单元格。我还使用了Scherer的次要成员标准，“如果两个个体与相同的第三生物杂交，则属于同一基本类型。30 推而广之，我把两个部落与同一个第三个部落的成员杂交的单元格涂成灰色。
在图 1 中，部落间的草杂交种仅加入 46 个部落中的 12 个。乍一看，46个部落中有12个似乎是贫乏的压倒性证据，但12个杂交部落包括大约7，220个物种。因此，我可以将72%的禾本科分配给一个杂交定义的单巴拉明。其余没有通过杂交与其他部落相连的部落大多很小（一半的草部落包含不到20种）。在对鸭子巴拉明的分析中，Scherer注意到了同样的模式。在鸭科的13个部落中，杂交连接了8个。其余五个代表每个部落1-3个物种。尽管缺乏杂交将五个小部落与其余八个部落联系起来，Scherer仍然得出结论，所有Anatids（鸭子，天鹅和鹅）形成了一个单一的基本类型（或monobaramin;见下文）。41
尽管大多数非杂交草部落都很小，但两个部落 - 竹科（竹子）和Stipeae（包括稻草） - 相当大。这说明了杂交的局限性：缺乏记录的杂交是模棱两可的压倒性证据。虽然我找不到竹子或稻草与其他草部落之间的杂交种，但我对草杂交种的搜索是粗略的。更全面的搜索可能会发现加入所有草部落的杂交种。在这个阶段，我会提出保守的假设，即12个部落中72%的草种形成单巴拉明。
加法和减法证据：气压距
由于杂交只是附加证据，我需要更多的数据来确定禾本科的顶点状态。幸运的是，Robinson和Cavanaugh开发了统计方法来检查没有杂交数据的Baraminic关系。6 他们的方法基于巴拉米尼距离，这是一个总结系统数据的指标。系统数据集中的信息按列组织，其中每列代表一个特定的特征，例如牙齿形状或头部大小。这些行表示分类群和这些分类群的特定特征状态。例如，燕麦花（角色）是双性恋（角色状态 1），而玉米花是单性（角色状态 2）。为方便起见，字符状态几乎总是以数字方式编码（1=双性恋，2=单性恋）。
系统数据集可能难以定位。系统学家意识到了这一局限性，并开始将他们的数据集存档在互联网数据库中。您可以使用两个不同的数据库来搜索感兴趣的组的数据集，即 TreeBASE （www.herbaria.harvard.edu/treebase/index.html） 和 Cladestore （palaeo.gly.bris.ac.uk/cladestore/default.html）。由于数据库相对较新，因此它们只有几个数据集。您可能需要进一步挖掘才能为您的组找到有用的数据集。专业期刊，如Cladistics，Systematic Biology和生物主题出版物（如Herpetologica或Journal of Mammalogy）经常发布数据集以配合系统学文章。尽管存在许多已发表的数据集，但它们并不总是在baramino学上有用。它们可能排除被认为具有压载重要性的分类群，或者它们可能只是分类群或特征太少而无法提供可靠的压载信息。如前所述，我们创造论者应该努力通过直接观察活的或保存的标本来生成我们自己的数据集。只有这样，我们才能获得所需的精确数据。同时，在许多情况下，已发布的数据集可以提供有用的信息。
由于草家族的重要性，草系统发育工作组（GPWG）将一个大型数据集放在网上，以便任何可以访问互联网的人都可以对其进行分析（www.virtualherbarium.org/grass/gpwg/）。GPWG 数据集包含 7，025 个字符，分别对 62 个草属和 4 个外群属进行评分。62个草属代表36个部落。最重要的是，从杂交定义的单巴拉明中排除的大部落存在于该数据集中;因此，他们的巴拉米尼状态应该更清楚。有关 GPWG 数据集的更多信息，请访问其网站。
[image: Figure 2]图2.Baraminic距离相关检验。R2 统计量是相关性的平方。在此示例中，相关系数 （R） 将是 0.9646 或 0.982 的平方根（A 和 C 可能密切相关）。
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篇幅禁止对压鼠距离法进行详细解释，但需要对度量进行简短描述。两个物种之间的气压距离是两个物种在性格状态上不同的特征的百分比。这个指标的简单性非常重要，因为大多数进化系统发育方法都假设共同祖先来计算相似性和距离。使用百分比，没有先验假设，因此识别物种之间的显着相似性（暗示巴拉米克关系）和其他物种之间的显着差异（暗示不连续性）应该很简单。有关Baraminic距离方法的详细讨论，请参阅Robinson和Cavanaugh的原始论文。6
我开发了计算机程序BDIST，用于对大型GPWG数据集进行巴拉米尼距离计算。BDIST可在BSG网站（www.bryancore.org/bsg）上找到，您还可以在其中找到有关如何使用该软件的详细文档。因为BDIST是用Perl编写的，所以它可以在任何操作系统下运行。BDIST首先对字符进行排序并计算字符相关性。相关性是已知字符状态的分类群的百分比，BDIST 在其输出文件中包括每个字符的相关性数字。Robinson和Cavanaugh建议，相关性小于95%的字符应该从巴拉米克距离计算中消除。6 在计算每个字符的相关性后，BDIST 会删除相关性低于 95% 的字符。最后，BDIST计算其余字符的气压距离，并将距离矩阵输出到纯文本文件中，该文件可以剪切并粘贴到电子表格或其他数学软件中以进行进一步分析。BDIST 从 GPWG 数据集中删除了 4，906 个字符，因为相关性较低。其余 2，119 个字符用于压舱距离计算。可以通过多种方式分析Baraminic距离。我将说明相关检验，这是巴拉米尼距离的一种应用。
Robinson和Cavanaugh建议计算所有可能的分类群对之间的皮尔逊积矩相关性。6 如果分类群A和B之间的距离与分类群C和B之间的距离相似，并且如果这种距离的相似性适用于分类群D，E和F，那么A和C可能是密切相关的（图2）。通过计算分类群A和C的Baraminic距离的相关性，我们可以测试距离是否足够相似以具有统计意义。Robinson和Cavanaugh认为，显著的正相关表明这两个物种是同一单巴拉明的成员，显著的负相关表明这两个物种是不连续的（不同apobaramins的成员）。您应该查阅他们的论文以获取有关压载距离相关检验的更多信息。6 我没有在BDIST中实现相关性测试，因为这些测试可以通过任意数量的统计软件包更有效地完成。您甚至可以使用简单的电子表格，例如Excel或QuattroPro。我使用S+软件包，可从Insightful Corporation（www.insightful .com）获得。
[image: Figure 3a]单击此处查看图[image: Figure 3b]3 的大图。仅针对 （A） 分子和形态学数据以及 （B） 形态学数据的气压距相关检验摘要。填充方块表示显著的正相关。圆圈表示显著的负相关。黑色水平线和垂直线将部落分开。列的标签与行的标签相同。
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在 GPWG 数据集中，62 个草属产生 1，891 个独特的物种对，可以计算其气压距离和相关性。使用与BDIST的气压距离，我发现98%的物种对具有显着的正相关。奇怪的是，我还发现，在草和外群物种之间的248个物种对中，有53%也显示出显着的正相关，只有6%具有显着的负相关（图3A）。基于Robinson和Cavanaugh最初对距离相关检验的讨论，我没想到草和外群物种之间会出现显著正相关。这些结果表明，数据集中包含的非禾本科属也可能与草一起成为单鹦鹉的成员。如果正确的话，这个结果将是非常令人惊讶的，因为草被广泛认为形成了一个明确的群体。
为了重新评估这些结果，我从GPWG数据集中删除了分子特征，并重新计算了气压距离。从DNA序列比较中获得的系统数据可能对Baraminoology不是很有用，因为许多DNA / DNA比较都是在许多物种之间非常相似的基因上进行的。因此，物种看起来比检查它们的形态时更相似，因此DNA序列信息的使用使系统结果偏向于纯粹遗传的相似性。
在 GPWG 数据集中的 7，025 个字符中，只有 53 个是形态字符。其余6，972个字符来自DNA分析。在消除DNA特征后，Baraminic距离计算非常不同。对于仅形态学数据集，由于相关性低，消除了 21 个字符，并使用 32 个字符来计算巴拉米尼距离。从皮尔逊相关性分析中，我发现几乎每一种草都与所有其他草具有显着的正相关关系，但与外群属具有显着的负相关关系。两个值得注意的例外是草属Streptochaeta和Anomochloa（也可能是Pharus），它们都与大多数其他草具有显着的负相关关系，但与四个外群属以及彼此之间具有显着的正相关关系（图3B）。
从形态学分析中，我得出了几个结论。首先，禾本科（不包括Streptochaeteae和Anomochloeae部落）形成一个连贯的单Baramin和apobaramin，这表明大多数草种都是单个holobaramin的成员。其次，负的Baraminic距离相关性表明Anomochloeae（1 sp.）和Streptochaeteae（2 spp.）不是草的Holobaramin的成员。法鲁斯和法雷耶（14 spp.）的位置目前尚不清楚。第三，对于Baraminoology方法的进步来说，也许也是最重要的一点，对分子序列数据的严重依赖使Baraminic分析偏向于过多的相似性。我强烈建议研究人员不要过分依赖序列相似性来确定压载关系。
结论
任何Baraminoology论文的最后一步都是解释分析并提出你的结论。选择学习小组的考虑因素现在应该重新发挥作用。你可以考虑你的baramin的现代成员的地理分布，以及它与他们的洪水生存模式的关系。您还可以讨论异常大的baramin的可能多样化理论。把你的小组与你已经发现的圣经参考联系起来，并讨论它们对分布和多样化的影响。最后，将您的结果与其他创造论研究人员的结果进行比较。如果您正在处理一个全新的群体，请讨论您的baramin的一般特征，例如物种数量，化石记录或与传统分类学分类（例如家庭，秩序或部落）的比较。
解释草全息是一项艰巨的任务，所以我将我的评论限制在几点。容克之前将基本类型地位分配给部落麦蒂科。20 由于基本类型生物学只考虑杂交，缺乏识别不连续性的方法，因此基本类型是单巴拉明。容克没有发现麦类和其他草部落物种之间杂交的记录。由于我使用《植物育种摘要》杂志发现了几个涉及麦类的部落间杂交记录，因此我将扩大容克的基本类型，包括除Anomochloeae和Streptochaeteae以外的所有草。在一份关于草种Ring Muhly的报告中，作者推测“创造的种类”的边界位于Muhlenbergia属内。42 我的研究结果表明，草（包括环木）的全息边界比任何单一属都要宽得多。
最后，我想谈谈草全息的多样化问题，这是迄今为止发现的最大的全息草。草苞苣苔有10，000种，其数量甚至很容易超过最大的哺乳动物Baramins。例如，最近的一项研究将150种化石马物种放入一个单一的单巴拉明中。22 禾本科种类之多不太可能是由过分热心的系统论者过度“分裂”造成的。相反，大量的部落表明多样性是真实的。草是植物的事实为极端多样性的起源提供了可能的线索。与陆生动物Baramins不同，许多植物baramin在洪水中幸存下来，每个baramin通过碎片漂流或作为方舟上的食物保存两个以上的个体。因此，一些草的多样性可能可以追溯到洪水之前，甚至可能来自创造周第3天的创造多样性。
洪水前的草多样化将有助于理解圣经中早期的草，特别是约伯的先进农业。提到的物种本可以作为食物保存在方舟上。一些谷物可能是在洪水之后出现的。洪水后大麦（Hordeum vulgare）驯化的考古证据可以解释为仅仅是大麦属内的多样化。43 为了澄清草的多样化问题，我们需要评估洪水后草的化石记录。
借助互联网和BDIST软件，几乎任何生物学学生或专业人士都可以对他们最喜欢的生物进行重压分析。随着我们积累更多的重压研究，我们将更清楚地了解baramins是什么样子以及如何更好地识别它们。我祈祷这篇文章能帮助研究人员更加熟悉Baraminoology，阅读这篇文章的生物学家会认真考虑加入这项令人兴奋的工作。
猪！
作者：杰弗里·戴克斯
猪。谁会对猪感兴趣？他们不就是懒惰、肮脏的动物，整天在泥泞中打滚吗？
股票.xchng[image: Pig]
实际上，我们对这些动物的大多数先入之见都是不正确的。的确，它们倾向于躺在泥泞中（当泥土近在咫尺时），尤其是在炎热和阳光明媚的时候。但这是因为猪没有汗腺，所以凉爽的泥浆有助于降低体温，还可以保护它们免受晒伤。1 由于他们有时不得不长时间躺在冷却的泥浆中，所以他们很容易被认为是“懒惰的”。
猪是最聪明的动物之一。2 举个他们的智慧的例子，1984 年，在德克萨斯州的萨默维尔湖，一个 11 岁的男孩掉进湖里差点淹死，但他的宠物猪“普里西拉”跳进去救了他！尽管这个男孩的体重是猪的四倍，但它成功地将他拉了出来并救了他，在该地区的报纸头条上引起了轰动。3
猪具有巨大的嗅觉，这就是为什么它们以嗅出松露的能力而闻名于世的原因 松露 - 一种在地下发现的可食用真菌。也许是因为鼻子敏感，猪在清洁方面非常挑剔。他们始终确保他们制作床上用品并在单独的区域执行他们的消除需求。四
很多很多猪！
摄影：David Catchpoole[image: pig on pole]这只小猪去了市场......在印度尼西亚的塔纳托拉贾（Tana Toraja），当地人口主要是基督徒，猪肉占人们饮食的重要组成部分。在印度尼西亚的大多数其他地区，大多数是穆斯林，像上图这样的景象很少见 - 伊斯兰教禁止吃猪肉。
猪之间有很大的多样性，包括Sus属（Suidae科）中的11种。常见的驯养猪是Sus scrofa。Sus属的其他猪种  包括胡须猪（S. barbatus），菲律宾疣猪（S. philippensis）和侏儒猪（S. salvanius）。同一家族中的类似动物包括疣猪（Phacochoerus africanus），灌木猪（Potamochoerus larvatus），红河猪（Potamochoerus porcus）和babirusa（Babirousa babyrussa）。（如图 下面）
苏斯属内部的差异  当然是由于圣经“同类”内部的变异甚至物种形成，就像诺亚方舟上的两只狗/狼产生的后代与大丹犬与拳击手和贵宾犬一样不同。这不是进化，因为我们没有看到一种新的动物被创造出来。5 狗还是狗，猪还是猪。Suidae家族中的所有猪类型（即包括Sus，  Phacochoerus，Potamochoerus，Babirousa属）很可能都是原始猪的后代。（最初创造的“猪种”可能看起来像今天的“野猪”。
最近，哥本哈根动物园的官员在一只巴比鲁萨的巢穴里发现了五只杂交仔猪，这显然是它与一头家猪交配的结果，“家猪把它关在笼子里”6——这表明这些动物确实是圣经中的同一“种类”（创世记1：24-25）。7 所以，挪亚似乎不需要带两只巴比鲁萨、两头胡子猪、两只疣猪等登上方舟，他只需要两头猪。
[bookmark: below][image: All in the family]“全科”：  水稻科中不止苏属。
左上和右上：疣猪（Phacochoerus africanus）。
左下：红河猪（Potamochoerus porcus）。
右下：babirusa （Babirousa babyrussa）。
有趣的是，当人们看到今天世界各地的猪分布时，它与它们从方舟的着陆点“亚拉腊山区”繁殖和扩散相吻合 - 可能位于现代土耳其。即使是进化论者，他们不相信圣经关于大约4，500年前全球洪水的说法，也说有迹象表明猪起源于“欧亚大陆”（欧洲和亚洲的结合陆地）。8 哪个国家横跨欧洲和亚洲？土耳其！
最近对野生和栽培猪的遗传分析使研究人员得出结论，猪在欧亚大陆的多个“驯化中心”至少被驯化了七次。9，10 但请注意，进化的思维方式是，从动物进化的那一刻起，它们就一直是“野生的”，直到人类开发出更“先进”的大脑并可以驯化它们。相比之下，圣经的观点是非常不同的。事实上，人类可以而且已经“驯服了各种动物”（雅各书3：7），包括猪，这反映了上帝最初创造的秩序的原始管理责任/权威（创世记1：28）。
事实上，今天的家猪可以很容易地在“野生”地区定居（即变得“野性”，例如，自从欧洲人定居澳大利亚以来所做的那样），这表明动物在洪水后迁入“野外”是多么简单。这也表明，我们的家畜虽然已经饲养了数千年11，但与野生动物并没有太大区别。野猪和家猪是同一种。
我们和猿还是猪有关系？（都不是！
几十年来，进化论的教导一直声称猿类是我们最亲近的亲戚。但有趣的是，当人类需要器官移植并且存在短缺时，有时动物被认为是填补角色（异种移植），从进化的角度来看，人们会认为猿将是第一个求助的动物。然而，猪已被证明是为此目的最成功的动物。12  还要注意，人类和猪的消化道相似，使我们容易受到许多相同的寄生虫的伤害（顺便说一下，利未人禁止猪（利未记11：7）在这方面是有实际意义的）。如果进化论说猪是人类的近亲，那么进化论者很可能会大声宣称寄生虫和消化系统的相似性是进化的证据！但它没有，所以他们没有。
进化论漫长而瘦长的猪的故事
猪进化缺乏证据（例如无可争议的过渡化石）并不能阻止进化论者宣布进化论。
进化论者指出，猪是Artiodactyla的一个分支，Artiodactyla是具有偶数个脚趾的动物，据说大约在4000万年前进化而来。据称，节肢动物是从髁突进化而来的，被进化论者描绘为第一批食草哺乳动物。为了显示进化“系统”的荒谬性，据称与猪关系最密切的动物之一是鲸鱼！13
猪进化缺乏证据（例如无可争议的过渡化石）并不能阻止进化论者宣布进化论。通常，有大量听起来权威的、“恰如其分”的故事讲述，没有实质内容来支持它。有没有证据证明  水稻科有物种形成？是的。但物种形成不是进化。14
猪一直是猪，自从第一头猪在创造周的第6天与人类一起被创造出来以来。猪的明显多样性在被创造的种类的范围内，15从而防止猪变成猪以外的任何东西。这个可观察的事实证明了圣经中创造记述的真实性——对于那些足够“开放思想”的人来说。
猪和“猿人”
[image: A picture containing outdoor, mammal, sketch, black and white
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进化论者曾经不得不以一头猪为中心的最令人尴尬的撤稿之一。1922年，地质学家哈罗德·J·库克（Harold J. Cook）联系了纽约美国自然历史博物馆的亨利·F·奥斯本（Henry F. Osborn）博士，告诉他他在内布拉斯加州发现了一颗上新世牙齿。奥斯本博士认为它代表了在北美发现的第一个猿人。1，2
一个新的物种名称被创造出来（献给它的发现者）——Hesperopithecus haroldcookii。富有想象力的艺术家，如上例所示，描绘了具有猿猴耳朵，鼻子，头发并使用原始工具的新“原始人”，同时以“猿人”的方式弯腰。几年来，这颗牙齿一直被吹捧为进化的“证据”，直到1927年，人们不情愿地决定这颗牙齿属于已灭绝的野猪（或猪）！3，4
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大蜥蜴——仅限于同类！
wikimedia.org[image: tuatara]
它看起来像一只蜥蜴，但它像青蛙一样呱呱叫。它可以持续一个小时而不喘口气。人们常说它可以活到300岁。1
这种被称为大蜥蜴的爬行动物有许多不寻常的特征，现在只在新西兰的几个岩石近海岛屿上发现。它可以承受低至7摄氏度（45华氏度）的温度 - 这是任何爬行动物记录的最低温度。在这些寒冷的条件下，它的运动变得如此缓慢，以至于众所周知，它会在咀嚼一口昆虫的过程中睡着。
大蜥蜴可以达到60厘米（两英尺）的长度，并且经常与一只鸟 - 海燕共享它的洞穴。当雌性大蜥蜴产卵时，它们不会受到父母的关注，可能需要 15 个月才能孵化。这是已知爬行动物最长的潜伏期。增长率也很慢;大蜥蜴直到 20 岁才成熟，它会继续生长到 50 岁。
除了这些爬行动物的体型似乎变小之外，它们今天似乎和以前几乎一样。
但大蜥蜴最为科学家所熟知的原因是一个更惊人的原因。它绝对没有进化！在岩石中发现了与大蜥蜴几乎相同的生物化石，进化地质学家将其确定为2亿年前。阿拉伯数字 
除了这些爬行动物的体型似乎变小之外，它们今天似乎和以前几乎一样。
虽然进化论者认为突变和自然选择已经达到了从第一个微观生命形式带来我们今天看到的所有生物所需的程度，但大蜥蜴是反对这一点的极好证据。这是创造的好证据，因为大蜥蜴只是“在同类之后”繁殖——就像创世记所说的所有生物一样。
钓鱼，游泳！鸟儿，飞翔！—第5天
作者：罗素·格里格
发表于 创造 28（4）：44–47， 2006
然后上帝说：“让水里充满成群的生物，让鸟儿在广阔的天空中飞过大地。上帝创造了巨大的海怪，和每一个移动的生物，水都追随它们的同类，每只有翅膀的鸟都追随它的同类;上帝看到它是好的。上帝祝福他们，说：“你们要生养众多，填满海中的水，让鸟儿在地上繁衍生息。有晚上，有早晨，第五天创世记1：20-23。
在创造周的第五天，地球已经准备好支持动物的生命。上帝创造了水、土壤、空气、植物和果实作为食物。他还创造了太阳来给予光明和温暖。现在上帝创造了地球上的第一批居民——生活在海中的动物和在空中飞行的动物。他再一次简单地命令他们所有人出现，他们做到了！
所有的海洋生物
当上帝说话时，海洋突然充满了生活在那里的各种生物——小的叫磷虾，小鱼，沙丁鱼，中型鱼，鲑鱼，大鱼，马林鱼和箭鱼，以及更大的生物，如鲸鱼和蛇颈龙。上帝也创造了水母和鳗鱼，珊瑚和螃蟹，章鱼和鼠海豚，以及所有其他动物。
有人说，鲸鱼是从牛这样的动物或其他陆地动物进化而来的，这些动物决定开始在海里生活，吃海藻或其他海洋生物而不是草。但它为什么要这样做呢？没有令人信服的证据支持这一观点。上帝告诉我们，他直到第6天才造出陆地动物。
你知道吗，绝大多数鱼不会互相吃，而是吃水下植物材料，如海藻、藻类（如绿色岩石粘液）和称为浮游生物（实际上是浮游植物）的漂流小植物。
[image: flying bird]
所有的飞行生物
[image: flying reptiles]
突然之间，在上帝的命令下，出现了各种各样的飞行生物——鹦鹉、鸽子和家禽等鸟类;蝴蝶、蜜蜂和虫子等飞行昆虫;以及蝙蝠（哺乳动物）;还有我们称之为翼龙的飞行爬行动物。那一定是何等奇妙的景象啊！当鸟儿开始唱歌时，那一定是多么美妙的声音！
上帝创造了这些生物，有四种不同类型的翅膀。鸟的翅膀由羽毛制成;昆虫的翅膀由膜或薄鳞片制成;蝙蝠的翅膀由伸展在长臂和手骨上的皮肤制成;而翼龙的翅膀则伸展在长长的第四指骨上。
飞羽是显著的特征。当一只鸟抬起翅膀时，羽毛会分开，让空气通过并减少阻力。但是在下行程时，羽毛完全闭合，从而大大提高了升力。此外，鸟类可以改变翅膀的形状，以便更有效地起飞、拍打、滑翔和着陆。
不相信造物主的人无法解释羽毛的非凡设计特征。他们中的大多数人声称爬行动物的鳞片变成了羽毛。但是从未发现过从鳞片到羽毛过渡的化石。
[image: Bird and normal bones]上帝设计了鸟类和人类的骨头，以使其具有特殊功能。鸟骨要轻得多。
上帝眷顾所有人
当上帝看到他在第5天所做的一切时，他很高兴。他不仅说这是好的，他还祝福鱼和鸟，并命令它们繁殖——每个人都要像自己一样制造小动物。虽然上帝不像爱人那样爱动物，但他仍然注意到一只麻雀掉在地上（马太福音10：29），他关心它们。上帝更关心你和我！
“在同类之后”
圣经告诉我们，上帝创造了这些动物中的每一个，“按照它的种类”。那些不相信上帝创造的人说，一种动物自己进化成另一种动物。
[image: Man based their designs for flight on birds]恐龙没有  进化成鸟类。上帝分别创造了恐龙和鸟类
但是没有证据表明一种动物曾经变成另一种动物。一开始，没有进化的生存斗争，死亡和疾病跨越了数百万年。
鱼不是从古代池塘里的蠕虫中产生或产生的，鸟类也不是来自恐龙。圣经说，上帝在创造任何陆地动物之前创造了所有的鸟类  。如果动物在很长一段时间内由其他动物制造自己，我们应该找到数以百万计的“半路”动物化石，但我们没有！
进化论说，首先是海洋生物，然后是陆地植物，然后是陆地动物，然后是鸟类。但上帝说他先创造了植物，然后是海洋生物和鸟类。上帝没有使用进化来创造数百万年。
上帝无限的知识、智慧和能力，在祂在短时间内创造万物时，比祂使用一个漫长的、残酷的进化过程更清晰地看到。直到亚当因不顺服神而犯罪，没有动物死，也没有人死。
在第5天，上帝只是下令，海中和空中都应该有活物，它们就诞生了。上帝大能的话语完全按照他所说的方式应验了。
为什么鸟儿会飞而我们不能？
[image: flying board]人的身体骨骼沉重，被设计成生活在陆地上，而不是在空中。
上帝设计了鸟儿来飞翔，但他设计了不同的我们。鸟类的骨骼较轻，大部分是空心的，带有横梁以提供力量。我们的骨骼沉重而坚实，因为当我们走路、奔跑和跳跃时，它们必须支撑我们。即使是鸟的喙也是为了减轻重量而设计的。它由称为角蛋白的轻质材料制成（在我们的头发和犀牛角中）;我们的下颚由沉重的骨头制成。
鸟类有强壮的胸部肌肉来扇动翅膀;我们没有。鸟类有特殊的肺，有微小的单向管;我们的肺没有。我们的肺部获得我们在地面上奔跑所需的所有氧气，而鸟类的肺部旨在获得鸟类用于飞行的额外氧气。在空中，鸟类的身体流线型以降低风阻力;我们的身体不是为飞行而塑造的。这并没有阻止男人试图通过跳下桥和拍打手臂上的木板来飞行。但直到上个世纪，人们才通过观察上帝创造的鸟类，学会了如何制造和驾驶飞机。

[image: Activity]
轻骨和重骨;逃跑或翻牌
	[image: Man based their designs for flight on birds]点击图片放大
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上图中哪些动物会有浅色骨骼？
为什么这些动物的骨头很轻？
上帝在第6天创造了亚当和夏娃，并降落了动物。
亚当和动物——第6天
作者：罗素·格里格
发表于 创造 29（1）：40–43， 2006
“然后上帝说，”让大地在他们的同类之后产生活物：牛和爬行的东西，地上的野兽跟随他们的同类“;事实就是如此。神使地上的兽追随他们的同类，牛追随他们的同类，地上爬行的一切;上帝看到它是好的。然后上帝说：“让我们照着我们的样式，照着我们的样式造人;让他们统治海里的鱼，天上的鸟，牲畜，全地，以及地上一切爬行的东西。上帝按照他自己的形象创造了人，按照上帝的形象创造了他;他创造了男性和女性。上帝祝福他们;神对他们说：“你们要生养众多，充满大地，征服它;统治海中的鱼，天上的鸟，以及地上一切移动的生物。神说：“看哪，我把全地上一切结出种子的植物，凡有果子的树都赐给你们。它将成为你的食物;我赐给地上的每一只野兽，天上的每一只鸟，凡在地上移动的有生命的事物，我都把每一株绿色植物都赐给食物“;事实就是如此。上帝看到了他所创造的一切，看哪，这是非常好的。有傍晚，有早晨，第六天。
“那人给所有的牛、天上的鸟、田野里的每一只野兽起名字，但亚当没有找到适合他的帮手。耶和华神使人睡得沉，他就睡了。然后他拿起他的一根肋骨，把那个地方的肉合起来。耶和华神把他从男人那里取来的肋骨塑造给女人，把她带到男人那里。
[image: Adam]
“那人称妻子叫夏娃，因为她是众活人的母亲”（创世记1：24-31; 2：20-22;3：20）。
圣经说，在创造周的第六天，上帝创造了所有生活在这片土地上的动物。他通过命令地球“产生”陆地动物来做到这一点，它做到了。
上帝创造了对我们特别有用的动物，如牛、羊和马。他创造了松鼠和蜘蛛、兔子和老鼠、青蛙和蜥蜴等小动物。还有野兽，如猿类和大象，等等。在这一天，上帝也创造了所有不同种类的恐龙。所有人都在上帝的命令下立即出现，并且都和平地生活在一起。那一定是何等的景象啊！
当圣经没有提到“恐龙”时，我们怎么知道上帝创造了恐龙？圣经也没有提到长颈鹿、大象或袋鼠，但我们知道上帝在第6天创造了这些陆地动物。我们知道上帝在第6天创造了恐龙，因为恐龙也是陆地动物。
这些动物是否经过数百万年的挣扎和进化？不！圣经告诉我们，上帝创造了每一种动物，“按照它的种类”。这意味着上帝赋予了每只动物能力，使小动物像自己一样。但是，无论是当时还是现在，一种都不可能变成另一种。兔子有小兔子，不是小袋鼠！其他动物也是如此。当恐龙产卵时，孵化出来的是小恐龙，而不是小鸟！
第一个人——亚当
[image: Adam]
地球现在已准备好成为上帝最伟大的创造物，第一批人类——亚当和夏娃的家园。但在此之前，上帝聊了一会儿。他说，'让我们按照我们的形象造人。他能和谁说话？不是天使，因为我们不是按照他们的形象造的。而不是对任何动物，比如猿类，因为我们也不是按照他们的形象造的。
这一定是三位一体的三个位格之间的对话：我们的天父、主耶稣和圣灵。（希伯来语中的“上帝”一词 创世记 1 表示不止一个人。为什么？可能是为了表明人是多么特别，他与所有动物绝对不同，因为在他里面有上帝的本性。
男人是特别的
我们在很多方面都像上帝，在许多方面与动物不同。
1. “神是灵”（约翰福音4：24），所以，与动物不同，你有一个永恒的、不朽的灵。你可以被上帝的圣灵充满。你可以直接向上帝祈祷。
2. “神就是爱”（约翰一书4：8），所以你可以爱和敬拜神，爱别人，知道他对你的爱。动物不能这样做。
3. “神是良善的”（诗篇34：8; 彼得前书2：3）。上帝是圣洁和完美的——这意味着他从不做任何错误的事情——他命令我们也要圣洁和完美（利未记11：44-45; 马太福音5：48）。与动物不同，人有良心告诉我们什么是对的，什么是错的。
[image: Adam modern world]
我们在许多其他方面也与动物不同。
1. 我们可以与其他人（以及上帝）交谈。动物通过发出的声音、站立或移动的方式、面部表情和气味来相互发出警告、攻击或友谊的信号。然而，动物不能说（或写！）真正的语言。（写这篇文章或正在阅读它的不是动物！
2. 我们可以选择我们想做什么。动物凭本能做事（犹大书10节）。
3. 我们可以在别人的悲伤中安慰他们，在他们的快乐中与他人一起欢笑。一只动物可能会帮助另一只动物，但它们不经营急救诊所或医院。
4. 我们可以用火（或电）做饭。动物害怕火。
5. 我们可以耕种田地，种植和收获庄稼。
6. 我们可以发明复杂的东西，如电脑游戏、乐器、绘画、数学和飞机，并使用时钟来测量时间。动物可以筑巢或挖洞，但这是它们创造力的极限。
神知道，有一天，神的儿子会成为人，以耶稣基督的位格住在地上。他给了第一个人亚当，主耶稣基督有一天会显现的那种身体。
第一个女人——夏娃
为了造第一个女人，上帝做了一件非常特别的事情。他使亚当陷入沉睡。然后他取了亚当的一根肋骨，用极大的智慧和技巧，从中建造了一位可爱的女士，她将成为亚当的助手和妻子。当上帝把她交给亚当时，这是一见钟情！亚当给她取名“夏娃”，意思是“生命”，因为她将成为整个人类的母亲。从那以后，每个曾经生活过的人都是她的后裔。
不要担心亚当。上帝知道他在切除肋骨时做了什么——这是我们身体中唯一一块如果被移除就会重新长出的骨头。他们的孩子没有受到影响 - 所以今天的男人和女人有相同数量的肋骨。
上帝祝福亚当和夏娃，并告诉他们要生很多孩子并充满地球。因此，早在创世记中，就是上帝设计了一男一女的婚姻，以及家庭单位。
上帝也告诉亚当和夏娃要看顾地球。神希望按照他的形象造的人，为他看顾地球和其中的一切。我们注定要了解地球的一切，并利用这些知识造福人类和动物，以一种讨上帝喜悦的方式。
有很多东西可以吃——好吃！
亚当和夏娃住在一个叫伊甸园的美丽花园里。他们吃了什么？神告诉亚当，他们可以自由地吃园子里任何一棵树上的果子，除了分辨善恶的树。这种供应永远不会耗尽，因为上帝已经对植物和树木进行了编程（当他在创造周的第三天创造它们时）继续通过它们的种子繁殖。
动物们也要从“每一种绿色植物”中获取食物。所以神一开始就说，人和动物都不应该吃肉。只是在洪水之后，在挪亚的时代，上帝才告诉人他可以吃肉（创世记9：3）。
第6天的一切都很美，非常适合上帝的旨意。神所造的一切都不是坏的或邪恶的。没有生存的挣扎，没有疾病，没有痛苦，没有罪恶，最重要的是，没有人或动物的死亡！
在创造周期间，上帝看了他所造的，并称它为“好”六次。第六天，一切都完成了，神又看了看，喜乐地说：“很好！
[image: Dinosaur and fire]
恐龙
圣经中没有“恐龙”这个词，因为这个词直到大约165年前才被发明出来。然而，约伯记40：15-19描述了一种类似恐龙的动物，叫做庞然大物，另一种叫做利维坦的动物在约伯记41中被描述。通常被翻译为“龙”的希伯来语在旧约（詹姆士王版）中出现了30多次。像NIV这样的现代版本经常使用“怪物”（诗篇74：13; 以赛亚书51：9）。从圣经中我们可以看到人类和恐龙曾经生活在一起。

[image: Activities][image: Creation for Kids Activity]
点击 [image: Click here to download the puzzle print out] 打印亚当和夏娃拼图
一种新的杂草物种——它证明创造是错误的吗？
作者：Philip Bell， AiG–UK
2003年3月3日
，随后修订为出现在创造25（3）：27
[bookmark: f1][bookmark: f2]两位英国科学家刚刚报告了他们对一种被称为地面的杂草的新物种的发现。他们的论文1的标题似乎足够无害，只是说这种新杂草 - Senecio eboracensis - 是另外两种地面物种之间的杂交种。然而，伦敦《泰晤士报》的一篇评论自豪地宣称这是“行动中的进化”的证明。此外，在对圣经创造论信徒的一次不太微妙的刺痛中，作者说杂草的发现证实了“达尔文是对的，创造论者是错的”！阿拉伯数字
S. vulgaris的图片，共同的地面：
[image: Picture of S. vulgaris, the common groundsel]
来源：
http://www.biology4all.com
但是，一个新物种的形成（即“物种形成”）真的与圣经相冲突吗？完全没有，正如我们一再表明的那样。创世记中的快速多样化——包括物种形成——是对创造模型的具体预测（见什么是进化和创造模型？，创造答案书，以及问答：物种形成中的其他文章）。
在挪亚时代的全球洪水之后，植物，动物和人扩散到新世界，预计会适应新的栖息地和生态位。上帝创造的遗传变异能力，加上洪水后世界新的和多变的环境的压力和挑战，很可能导致了许多新的生物品种 - 但这不是将鱼变成青蛙或獾变成生物学家所需的“大局”进化。
有趣的是，《泰晤士报》的文章指出：
“新物种的创造可能需要数千年的时间，这使得科学探测到它太慢了。
然而，这种进化信念并不符合记录在案的物种形成事件在人类一生中发生的情况（另见快速物种惊喜和轻快咬人）。
[bookmark: f3][bookmark: f4][bookmark: f5]在这种特殊情况下，被称为约克地草3的杂交杂草显然无法繁殖回其亲本物种，即Common Groundsel和牛津豚草。4 这种生殖隔离不是那种最终能够将微生物变成木兰和微生物学家的进化。这种变化需要在  DNA中产生新的遗传信息。相反，杂交 - 或两个物种之间的杂交 - 来自两个亲本物种的现有信息的重组;没有产生新的信息（另见Liger和wholphins？接下来呢？）。《泰晤士报》的文章也没有提到的是，理查德·阿博特博士（他是关于约克地缘的论文的合著者）此前曾报道过牛津豚草亲本物种实际上本身是一个杂交种，“不是一个真正的物种”。5
达尔文正确地指出，自然选择可能会产生新的生物品种，有时甚至可能产生新的物种。然而，他错误地将他的生物学观察扩展为他的宏大理论的一部分，以解释植物和动物的主要种类/类型的起源。把这个“邋遢的小杂草”宣传为回答“创造还是进化？”的问题，表明了对创造论者真正相信什么的非常肤浅的理解，更重要的是，圣经实际上说了什么（创世记1：11）：
“上帝说，让大地长出草，药草结出种子，果树结出果实，它的种子本身就是，在地上：事实就是如此。'
归根结底，地缘繁殖地块不是进化，那是没有根据的！
编者按：由于《创造》杂志自1978年以来一直在出版，因此我们出于历史兴趣而出版了一些档案中的文章，例如本文。出于教学和分享的目的，建议读者用下面的相关文章和进一步阅读中建议的更多最新文章来补充这些历史文章。
蝙蝠：精致的微型
作者：宝拉·韦斯顿
wikipedia.org[image: big-eared-townsend-fledermaus]
在狩猎和捕捉猎物方面，很少有生物像食虫蝙蝠那样使用如此复杂和高度专业化的系统。
这些小蝙蝠（微翅目）依靠回声定位，或通常所说的“蝙蝠声纳”，在黑暗中狩猎。
蝙蝠发出高音调的声音，然后聆听附近表面和物体反射的回声。通过检测自己的反射声音，通常是其他分散注意力的噪音，小型哺乳动物能够避开障碍物，并获得跟踪和捕捉昆虫所需的信息。这个惊人的系统可以准确地区分单个昆虫和附近的任何其他昆虫。1
为了实现这一目标，蝙蝠具有许多非常特殊的功能。这些包括一个专门的喉部（喉咙中的器官），它允许它产生强烈的高频声音（超声波）。高频（即短波长）是必不可少的，因此蝙蝠可以确定反射声音的物体的精细细节。1
通过超声波脉冲的回波，蝙蝠不仅可以确定猎物的距离和方向，还可以确定其速度、大小、形状和表面纹理——所有这些都是在全速飞行时完成的。
根据这些超声波脉冲的回声，蝙蝠不仅可以确定猎物的距离和方向，还可以确定其速度、大小、形状和表面纹理，同时全面飞行。阿拉伯数字
蝙蝠的大外耳充当高音调声音的有效收集器和谐振器。1 其内耳机制高度敏感。这个过程还需要大脑的声乐和听觉中心的复杂整合。3 蝙蝠的神经系统不仅必须在千分之几秒内分析其自身脉冲的反射声音，还必须将这种回声与其他蝙蝠发出的回声以及自身脉搏的其他回声分开4 这是一项惊人的技术壮举。
[bookmark: bats][image: Palaeochiropteryx-tupaiodon]
蝙蝠一直是蝙蝠
“最早”的蝙蝠化石（即在地质记录中埋藏得最低的化石）来自始新世地层。根据进化论推理，这些大约有5000万年的历史。然而，它们是100%的蝙蝠（例如，机翼没有任何中途发育的痕迹）。它们显示出具有完全功能的回声定位的证据。
教科书中通常被列为“最早的蝙蝠”的物种是来自北美始新世的Icaronycteris index。然而，最近，来自德国（同样是始新世）梅塞尔油页岩坑的标本显示出许多有趣的特征。这里展示的是梅塞尔页岩的古翅鸟，在德国创造论者Joachim Scheven博士的Lebendige Vorwelt博物馆中展出。请注意，这种“最古老的蝙蝠”与当今的任何蝙蝠一样专业和“进化”。
为了使回声定位成功工作，蝙蝠头骨内的发射和接收器官必须合作。这一事实使进化论者很难解释蝙蝠是如何发展声纳的，或者更重要的是，在这种所谓的进化发生时，这个物种是如何作为猎人生存下来的。
对于进化论者来说，事情更加艰难，因为他们知道所谓的始新世时代“已知最古老的”蝙蝠完整化石（实际上，这意味着它们是迄今为止在地质记录中发现的最低化石），显示出完全发展的回声定位系统的迹象。根据进化时间尺度，这些蝙蝠（顺便说一下，看起来与现代蝙蝠基本相同）生活在大约 5000 万年前！5
 杜安·吉什博士在他的书《进化：化石仍然说不！，解释了进化论者如何认为哺乳动物飞行的发展花了数百万年的时间，这些突变来自在坏突变海洋中随机产生的一些罕见的“好”突变。
[bookmark: batteeth]在A.H.穆勒之后，《古动物学》，1959年，第41页[image: Bat teeth]点击这里   查看大图
匹配蝙蝠的牙齿
我们经常被引导相信某某化石动物一定吃过某种饮食，因为“我们从它的下巴和牙齿的形状中知道”。然而，这里的例子表明，不可能对此持教条态度。这显然与讨论堕落前各种动物吃什么以及之后可能如何变化有关，因为  “德古拉”文章探讨了吸血蝙蝠。
圣经表明，在亚当犯罪之前，动物并没有互相争斗和吃东西。我们在这里看到，牙齿本身没有理由坚持认为动物可能不是（或曾经是）植物食者。有关更全面的讨论，请参阅《创造答案书》。
这个过程据说将蝙蝠的陆地祖先的前肢变成了翅膀，因为每只手的四个手指逐渐减少长度。翼膜还必须由一系列“良好”突变产生，这些突变也逐步产生飞行肌肉，以及蝙蝠特殊特征所需的肌腱，神经和血管的众多独特排列。6
吉什认为，如果这是真的，化石记录将产生一系列记录中间阶段的过渡形式，例如，随着手指变得越来越长，前肢逐渐转变为翅膀。
然而，没有这样的证据将蝙蝠与地面哺乳动物联系起来。进化论者简单地将蝙蝠描述为“当它们第一次出现在化石记录中时已经高度进化了”。7 如上所述，“最早的”蝙蝠骨骼，据说有5000万年的“历史”，与活蝙蝠几乎没有区别，它们有完全成型的翅膀。
蝙蝠属于哺乳动物目Chiroptera，它包括两个亚目，Microchiroptera（如前所述）和Megachiroptera（megabats），包括较大的蝙蝠，包括飞狐或果蝠。与微翅目不同，巨翅目虽然它们通常也在夜间飞行，但主要通过视觉定位食物，除了一个属，它像较小的食虫蝙蝠一样回声定位。
这两个群体给进化论者带来了一个有趣的问题。它们有许多共同特征，以至于人们自然而然地认为它们一定是从同一个（共同的）祖先那里继承了这些特征。然而，巨型蝙蝠的大脑具有非常特殊的视觉通路，非常类似于灵长类动物的视觉通路，即猿类、猴子和人类的分类顺序。8 因此，進化論者不能解釋  這兩種相似性，說它們來自一個共同的祖先。要么巨蝙蝠与灵长类动物有共同的祖先（在这种情况下，它们与其他蝙蝠的相似之处不是由于共同的祖先），要么它们彼此有共同的祖先。在这种情况下，与灵长类动物的相似之处并非来自拥有相同的祖先。在每种情况下，共同祖先的唯一替代方案是调用所谓的“平行”进化，即相信相同的特征恰好进化两次，以相同的方式对相同的环境环境做出反应，通过“运气”遗传错误（突变）。
这种“平行进化”，即进化重复，给有思想的进化论者带来了巨大的困难。哈佛大学的斯蒂芬·J·古尔德（Stephen J. Gould）写道：
'......进化的盛会[是]一系列令人震惊的不可能的事件......完全不可预测且非常不可重复...机会变得微乎其微，像人类智慧这样的东西会为[这次选美比赛]的重播增光添彩。9
然而，圣经对创造的记载可以调和所有这些数据。创世记叙述了每只兽是如何“按照它的种类”被创造的。“蝙蝠的各个家族被创造为单独的”种类”。巨型蝙蝠和其他蝙蝠之间的相似之处是由于共同的设计，而不是共同的祖先。巨型蝙蝠和灵长类动物的视觉通路之间的相似之处也是因为它们来自同一个设计师，而不是因为它们有一个共同的祖先。
相信蝙蝠是像创世记所叙述的那样被创造的，这不是一种盲目的信仰，而是与证据一致的信仰。
维基百科，组织[image: bumblebe--bat]
来自蝙蝠档案的有趣事实
· 与神话相反，蝙蝠不会被人类的头发缠住，也不会失明。
· 蝙蝠有一千多种，几乎占所有已知哺乳动物物种的四分之一。
· 许多蝙蝠物种正在惊人地下降和/或面临灭绝的威胁。
· 许多植物依靠蝙蝠授粉;其他植物受益于蝙蝠的种子传播。10
· 世界上最小的哺乳动物是泰国的大黄蜂蝙蝠;它的重量不到1c硬币。11
· 印度尼西亚的巨型飞狐可以有近1.8米（六英尺）的翼展。
· 渔蝙蝠的回声定位能够检测到鲦鱼的鳍，像人的头发一样细，只延伸到水面以上2毫米。这是因为蝙蝠可以非常接近地区分超声波回波。人造声纳可以区分相隔1200万分之一秒的回声，尽管“通过大量的工作，这可以减少到6百万分之一到8百万分之一秒。12 但蝙蝠“相对容易”区分超声波回波，根据布朗大学的研究员詹姆斯·西蒙斯（James Simmons）的说法，超声波回波只相隔2到3百万分之一秒。12 这意味着他们可以区分物体“相距只有3/10毫米——大约是纸上笔线的宽度”。12
· 可以看到墨西哥的自由尾蝙蝠在海拔两英里（超过三公里）的地方狩猎。他们可以乘着顺风以超过100公里/小时（60英里/小时）的速度飞行。
· 一只棕色的小蝙蝠可以在一小时内捕捉600只蚊子。德克萨斯州蕨菜洞中的2000万只蝙蝠每晚吃掉250吨昆虫。随着蝙蝠数量的减少，化学杀虫剂的使用也在增加。
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